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บทคัดย่อ 

 
ทรัพยากรพันธุกรรมกล้วยในประเทศไทยมคีวามหลากหลายมาก งานวิจัยน้ีมีวัตถุประสงค์เพ่ือ

สํารวจ เก็บรวบรวม และจําแนกตัวอย่างเพ่ือประเมินความหลากหลาย และอนุรักษ์พันธุกรรมกล้วยในประเทศ
ไทย โดยผู้วิจัยได้สํารวจและเก็บรวบรวมตัวอย่างกล้วยได้มากกว่า 460 ตัวอย่าง จากการประเมินความ
หลากหลายด้วยลักษณะสัณฐานวิทยา และชีวโมเลกุล—ได้แก่ Amplified Fragment Length 
Polymorphism (เอเอฟแอลพี - AFLP) และลําดับดีเอ็นเอ (ไอทีเอส - ITS และ ทีอารเ์อนแอล-เอฟ - TrnL-
F)—พบกล้วยในประเทศไทยทั้งหมด 13 ชนิด ใน 3 สกุล คือ สกุลกลว้ย (Musa) สกุลกล้วยโทน (Ensete) 
และสกุลกล้วยดารารัศมี (Musella) ทั้งที่เป็นชนิดพ้ืนเมือง และที่นําเข้ามา ในจํานวนน้ีเป็นกล้วยชนิดใหม่ของ
โลก 1 ชนิด ได้แก่ Musa serpentina Swangpol & Somana ที่พบในเทือกเขาบริเวณชายแดนประเทศ
ไทย-พม่า และรายงานเป็นคร้ังแรกในประเทศไทย (new record) อีกหลาย taxa ในขณะเดียวกัน ได้พบว่า
กล้วยพันธ์ุปลูก (cultivars) หลายพันธ์ุ มีสายสัมพันธ์เก่ียวข้องกับกล้วยป่าพ้ืนเมืองบางชนิด และพันธ์ุการค้า
บางพันธ์ุอาจนําเข้ามา ความหลากหลายของชนิดและพันธ์ุปลูก เช่น เอกลักษณ์ทางสัณฐานวิทยา และการ
นํามาใช้ประโยชน์ ประกอบกับที่บางชนิดและบางพันธ์ุกลายเป็นพืชหายาก เน่ืองมาจากทําลายป่าซึ่งเป็น
ถิ่นอาศัย และการทําการเกษตรโดยการปลูกพืชเชิงเด่ียว ทําให้ต้องมีการอนุรักษ์พ้ืนทีป่่าธรรมชาติและ
ทรัพยากรพันธุกรรมกล้วย ทัง้น้ีผู้วิจัยได้เก็บรักษาตัวอย่างพืชอ้างอิงไว้ในพิพิธภัณฑ์พืช และหอพรรณไม้ต่างๆ 
และรวบรวมต้นพันธ์ุไว้ที่สวนพฤกษศาสตร์ และสวนรวบรวมตัวอย่างพันธ์ุกล้วยในประเทศไทย โดยหวังว่าจะ
สามารถดูแลรกัษาตัวอย่างเหล่าน้ีไว้สําหรับการศึกษาวิจัยและโครงการอนุรักษ์พันธุกรรมพืชในประเทศไทย
อย่างย่ังยืนได้ในอนาคต อย่างไรก็ตาม ผู้วิจัยสันนิษฐานว่าน่าจะมีกล้วยอีกหลายชนิดในพ้ืนที่ป่าอุดมสมบูรณ์ที่
ยังไม่มีการสํารวจมาก่อน บริเวณชายแดนประเทศไทยกับประเทศเพ่ือนบ้านทุกประเทศ ซึ่งควรมีโครงการ
สํารวจพันธุกรรมกล้วยร่วมกับนักวิจัยในประเทศเพ่ือนบ้านต่อไป 
 
คําหลัก : วงศ์กล ้วย สกุลกลว้ย สกุลกล้วยโทน สกุลกล้วยดารารัศมี การหาลําดับดีเอ็นเอ 
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Abstract 
 

Banana genetic resource in Thailand is highly diverse.  This project was aimed to 
survey, collect, and classify banana samples in order to assess genetic diversity and conserve 
this invaluable resource.  More than four hundred accessions of the bananas in Thailand 
were collected and, during the course of this project, systematically investigated based on 
morphology and molecular biology—i.e. Amplified Fragment Length Polymorphisms (AFLPs) 
and DNA sequences (ITS and TrnL-F).  The result unveiled 13 native and exotic species in 
three genera including Musa, Ensete, and Musella.  Among these, a species new-to-science, 
Musa serpentina Swangpol & Somana was discovered along Thailand-Myanmar mountain 
chain.  Also, several new records and location will also be reported.  Meanwhile, many 
cultivars were found to be related to native accessions and some of the commercial ones 
may have been introduced.  Species and cultivar diversity, i.e. unique morphology and 
utility, and rarity due to deforestation and unbalanced artificial crop selections for 
monoculture, underline the importance of conservation of natural forest areas and the 
banana genetic resources.  Preserved and living specimens were duplicated and distributed 
to selected herbaria, botanical gardens, and permanent collections in Thailand, in the hope 
to ensure sustainable availability of genetic diversity for future scientific research and 
conservation programmes on bananas in Thailand.  Nevertheless, more natives are expected 
to be found in unexplored fertile forests across the borders to neighboring countries and 
banana expedition projects should be established in cooperation with researchers in 
neighboring countries in the near future. 
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