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แอคตโินมยัสทีเป็นกลุ่มของแบคทเีรยีแกรมบวกที่มปีรมิาณเบสกวันีนและไซโตซนีใน
สารพนัธุกรรมสงู มคีวามสามารถในการผลติสารออกฤทธิท์างชวีภาพหลายชนิดไดด้ ีโดยเฉพาะ
สารปฏชิวีนะ ซึง่เชือ้แอคตโินมยัสทีเป็นแหล่งส าคญัในการผลติยาปฏชิวีนะทีม่ใีชใ้นปจัจุบนั อกี
ทัง้ยงัเป็นแหล่งในการค้นหาสารปฏชิวีนะตวัใหม่ๆ แต่ผลการศึกษานิเวศวทิยาจุลนิทรยี์ทาง
ชวีวทิยาโมเลกุลแสดงใหเ้หน็ว่ามากกว่า 99 เปอรเ์ซน็ต์ของจุลนิทรยีไ์ม่สามารถเพาะเลีย้งไดใ้น
ห้องปฏบิตัิการ ซึ่งความหลากหลายทางชีวภาพที่ซ่อนเร้นอยู่นี้ เป็นแหล่งที่ดีในการน ามาใช้
ประโยชน์ทางดา้นเทคโนโลยชีวีภาพ  ในการวจิยัครัง้นี้มวีตัถุประสงคเ์พื่อแยกเชือ้แอคตโินมยัสี
ทจากตวัอย่างดนิตะกอนชายฝ ัง่ทะเลของไทยโดยใชเ้ทคนิคแบบเพาะเลีย้ง และท าการบ่งชีช้นิด
โดยการห าล าดับ เบสของยีน  16S rRNA โดยใช้ อ าห ารเลี้ ย ง เชื้ อที่ จ า เพ าะกับ เชื้ อ                  
แอคตโินมยัสทีจ านวนทัง้หมด 25 ชนิด สามารถแยกเชือ้แอคตโินมยัสทีไดท้ัง้หมด 27 ไอโซเลต
คดัเลอืกเชื้อที่ได้มาท าการหาล าดบัเบสของยนี 16S rRNA จ านวน 16 ไอโซเลตพบว่าจดัเป็น
เชื้อแอคติโนมยัสีทในสกุล จดัอยู่ในสกุล Jishengella 1 ไอโซเลต Microbispora 5 ไอโซเลท, 
Micromonospora 6   ไอโซเลทและ Verrucosispora จ านวน 4 ไอโซเลตทั ้งนี้ เชื้อในสกุล 
Microbispora ที่ แยกได้จ านวน 3 ไอโซเลต  Verrucosispora จ านวน 2 ไอโซ เลต  และ 
Jishengella 1 ไอโซเลต มแีนวโน้มสูงที่จะเป็นสปีชสี์ใหม่ซึ่งจะได้ท าการศกึษาต่อโดยละเอยีด
ต่อไป จากการศกึษาความสามารถในการผลติไซเดอโรฟอรบ์นอาหาร CAS พบว่า 22 ไอโซเลต 
(81 %) สรา้งวงสสีม้ เมือ่น ามาทดสอบหาชนิดและปรมิาณไซเดอโรฟอรใ์นอาหารเหลวพบว่าทุก
ไอโซเลตสรา้งไซเดอโรฟอรช์นิด catecholate และ hydroxamate ในปรมิาณที่ต ่าในช่วง 3.68-
35.79 mol/g และ 11.67 – 85.83 mol/g ตามล าดบั 
ค าหลกั : แอคตโินมยัสที ความหลากหลาย ไซเดอโรฟอร ์ดนิตะกอนชายฝ ัง่ทะเล 
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It is now accepted that actinomycetes are widely distributed in the world’s 
oceans and amongst which are truly indigenous marine taxa. It is also becoming 
increasingly clear that marine actinomycetes present a major resource for biotechnology 
search and discovery. Twenty-seven actinomycetes strains were isolated from 2 coastal 
marine sediments using dilution plate technique and 25 media designed for the selective 
isolation of specific actinomycetes taxa. A total of 27 isolates were recovered. Sixteen 
isolates were selected for 16S rRNA gene sequence analysis. Phylogenetic analyses 
based on a 16S rRNA gene sequences showed that these isolates belonged to the 
genera Jishengella (1), Microbispora (5), Micromonospora (6) and Verrucosispora (4). 
Three Microbispora, 2 Verrucosispora and 1 Jishengella isolates may represent a novel 
species. Twenty two isolates (81%) could produce siderophores on CAS assay plate. All 
of these isolates produced both catecholate and hydroxamate type siderophores. 
However, siderophore yield was low in the range of 3.68-35.79 mol/g and 11.67 – 
85.83 mol/g for catecholate and hydroxamate types, respectively.  
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