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ชางท่ีปลอยคืนสูธรรมชาติเปนชางท่ีมาจากหลากหลายพ้ืนท่ีของประเทศไทย ชางเหลานี้มีพฤติกรรมท่ีแตกตางกัน
ไปเฉพาะตัว ความสามารถในการอยูรวมกันหรือการจับกลุมเขาเปนโขลงเดียวกันยอมแตกตางไปตามลักษณะของชางแตละ
ตัว จากการศึกษาดานความสัมพันธทางพันธุกรรมและพฤติกรรมตามธรรมชาติพบวาชางปาโขลงเดียวกันท่ีมีแมแปรกเปน
ผูนําจะอยูในกลุมพันธุกรรมท่ีมาจากสายแมเดียวกัน และมีความสัมพันธดานพันธุกรรมทางเครือญาติแบบใกลชิด  คณะผูวิจัย
มีสมมติฐานวา ชางท่ีปลอยคืนสูธรรมชาติจะจับกลุมกันตามพันธุกรรมสายแมและตามความสัมพันธทางเครือญาติ  ดังนั้นใน
การศึกษาครั้งนี้ จึงมีวัตถุประสงคเพ่ือศึกษาความเขากันไดและการรวมฝูงของชาง ในโครงการคืนชางสูธรรมชาติ โดยใช
ความสัมพันธทางพันธุกรรมเปนเคร่ืองมือ เก็บตัวอยางเลือดชางกอนปลอยคืนสูธรรมชาติจากเขตรักษาพันธุสัตวปาซับลังกา 
จังหวัดลพบุรี และ เขตรักษาพันธุสัตวปาดอยผาเมือง จังหวัดลําปาง นํามาสกัดดีเอ็นเอและทําปฏิกริยาลูกโซโพลีเมอเรสท่ีไม
โครแซทเทลไลท 12 ตําแหนง และดีเอ็นเอไมโตคอนเดรียสวนดีลูปพรอมท้ังเก็บขอมูลพฤติกรรมการรวมกลุมของชางทุก
สัปดาหเปนระยะเวลา 12 เดือน  ผลการศึกษาท่ีได คือ ชางท่ีมีการจับกลุมกันจะมีคาสหสัมพันธความเกี่ยวของทางเครือญาติ
เฉล่ียอยูท่ี 0.075 ± 0.14 ในขณะท่ีชางซึ่งแยกตัวอยูโดดเด่ียวจะมีคาสหสัมพันธความเกี่ยวของทางเครือญาติเฉล่ียอยูท่ี 0.038 
± 0.05  โดยชางท่ีอยูในกลุมเดียวกันจะมีความหลากหลายทางพันธุกรรมสายแมคอนขางมาก  นอกจากนี้ความหลากหลาย
ทางพันธุกรรมของชางในเขตรกัษาพันธุสัตวปาซับลังกา จังหวัดลพบุรี และ เขตรักษาพันธุสัตวปาดอยผาเมือง จังหวัดลําปาง 
มีคาเทากับ 0.7385 (n = 29) และ 0.8083 (n = 36) ตามลําดับ โดยพบกลุมของดีเอ็นเอไมโตคอนเดรีย 12 กลุมจากท้ังสอง
เขตรักษาพันธุสัตวปา  สรุปคือ ลักษณะการจับกลุมของชางท่ีไมไดมีความสัมพันธทางเครือญาติ และ ความสัมพันธทาง
พันธุกรรมสายแม แตจะมีการจับกลุมกันโดยมีลูกชางเปนศูนยกลาง ในบางครั้ง ชางบางตัวอาจแยกอยูโดดเด่ียวโดยไม
รวมกลุมกับชางตัวอื่น อยางไรก็ตามการวางแผนการจัดกลุมของชางท่ีคืนสูธรรมชาติ โดยการนําชางท่ีมีความสัมพันธทาง
พันธุกรรมทางสายแม และ ความสัมพันธของเครือญาติใกลกันมารวมกลุมกัน จะมีโอกาสที่ชางเหลานั้นจับกลุมกันไดสูงกวา 
โดยเปนการสรางกลุมใหมของชางท่ีใกลเคียงกับธรรมชาติ  
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Abstract: 

Elephants in the reintroduction project were recruited from several parts of Thailand. Their behaviors, i.e. 
social organization, differed individually. Previous reports illustrated that wild elephants with the matriarch in the 
herd contained same matrilineal line and had close genetic relatedness. We, therefore, hypothesized that the 
reintroduced elephants would set up the social structure based on maternal inherited DNA and genetic relatedness. 
The objective of this study was to investigate the genetic relatedness and behavioral relationship of the elephants 
in the reintroduction project. Blood samples were collected from 65 elephants before releasing to the Sublanka and 
Doiphamuang wildlife sanctuary, and DNA was extracted for microsatellite 12 loci and mitochondrial DNA (D-loop 
region) analysis. Information of social bonding behaviors was collected weekly for 12 months. The results showed 
that the average pairwise relatedness of the elephants in the same group was 0.0885, while that of isolated 
elephants was 0.0316. Several mitochondrial haplotypes were found in the same elephant group. Furthermore, the 
observed heterozygosity in the Sublanka and Doiphamuang wildlife sanctuaries were 0.7385 (n = 29) and 0.8083 
(n = 36) respectively, and 12 mitochondrial haplotypes were found in each location. In conclusion, social bonding 
of the reintroduced elephants was not influenced by genetic relatedness and mitochondrial DNA haplotype, but was 
impacted by the elephant calf, which was the center of gathering, while many elephants occasionally preferred 
isolation. However, the management of reintroduction procedure by introducing the elephants, carrying closed 
pairwise relatedness and same mitochondrial haplotype, would increase the chance of group forming which lead to 
the establishment of natural-liked elephant herd. 
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