
บทคัดยอ 

รีเซบเตอรจากสเตอรอยดท่ีมีการตอหมู NH-คารบาโมซัลโฟนาไมด (S1) และท่ีมีหมูคารบา

โซล (S2) ท่ีตําแหนง C7 และ C12 ถูกสังเคราะหและนํามาใชศึกษาความสามารถในการจับกับเกสต

ชนิดตางๆ คือ ไอออนลบ (F-, Cl-, Br-, I-, AcO-, BzO-, CN-, H2PO4
-, HSO4

-, ClO4
- และ NO3

-) 

กรดอะมิโน และนิวคลีโอไทด (ATP, GDP, GMP, CMP, ADP, UMP และ UDP) ดวยเทคนิคฟลูออเรส

เซนต และโปรตอนนิวเคลียรแมกเนติเรโซแนนซ เทคนิคยูวี-วิสิเบิล และการคํานวณทางคอมพิวเตอร 

ผลการศึกษากับ S1 ดวยเทคนิคโปรตอนนิวเคลียรแมกเนติเรโซแนนซพบวาไอออนลบเขาไปเกิดพันธะ

ไฮโดรเจนกับ S1 ท่ีตําแหนง NH-คารบาโมซัลโฟนาไมด สวนผลจากเทคนิคยูวีวิสิเบิล และการคํานวณ

ทางคอมพิวเตอรพบการหลุดออกของโปรตอนท่ีหมู NH-คารบาโมซัลโฟนาไมดเมื่อจับกับไอออนลบท่ีมี

ความเปนเบสสูงไดแก CN-, F-, AcO-, BzO- และ H2PO4
- อัตราสวนการจับกันระหวางรีเซบเตอรกับ

ไอออนลบพบวาจับกันในอัตราสวน 1:1 ผลการคํานวณคาคงท่ีการจับกันระหวางรีเซบเตอรกับไอออน

ลบพบวาไซยาไนดจะใหคาสูงสุดท่ี log K = 6.08 สวนผลการศึกษาความสามารถในการจับไอออนลบ

ของ S2 พบวา S2 จับกับไอออนลบผานการเกิดพันธะไฮโดรเจนท่ีหมู NH-คารบาเมตโดยผลจาก F- 

จะใหคา log K มากท่ีสุด แตผลการศึกษาการจับกับกรดอะมิโนพบวาไมมีความเลือกจําเพาะในการจับ

กับเกสต สวนผลการศึกษากับนิวคลีโอไทดพบวาตัวกลางท่ีใชในการศึกษาท่ีดีท่ีสุดคือระบบบัฟเฟอร 

Tris  ใน DMSO โดย S2 ใหความจําเพาะเจาะจงในการเลือกจับกับ GMP และ GDP ไดดีท่ีสุด  การ

จับกันระหวาง S2 กับนิวคลีโอไทดจะเกิดผานการสรางพันธะไฮโดรเจนระหวางหมูฟอสเฟตของนิวคลี

โอไทดกับหมูคารบาเมตของรีเซบเตอร โดยเมื่อเกิดการจับกันจะทําใหเกิดการระงับการคายแสงของ 

S2 ท่ีความยาวคล่ืน 303 nm โดยการลดลงของการคายแสงจะพบมากสุดในกรณีของ GMP และ

สามารถคํานวณหาคาคงท่ีการจับกับ GMP ไดคา log K = 3.85  

 

คําสําคัญ: รีเซบเตอรจากสเตอรอยด  ไอออนลบ  กรดอะมิโน  นิวคลีโอไทด  การจับกันระหวางโฮสต-

เกสต 

 

 

 

 

 

 

 

 

 



Abstract 

         Steroidal receptors possessing NH-carbamosulfonamide (S1) and carbazole (S2) 

at C7 and C12 positions were synthesized and investigated their binding abilities 

toward various anions (F-, Cl-, Br-, I-, AcO-, BzO-, CN-, H2PO4
-, HSO4

-, ClO4
- and NO3

-), 

amino acids and nucleotides (ATP, GDP, GMP, CMP, ADP, UMP and UDP) using 

fluorescence, UV-vis, 1H-NMR and computational simulation techniques. Results from 

changes in the 1H-NMR spectra of S1 revealed the binding with anions occurring at 

the NH-carbamosulfonamide binding sites via hydrogen bonds formation. The studies 

from UV-vis and optimized structures of S1-halide anion complexes exhibited a 

possibility to deprotonation at one of the NH-carbamosulfonamide in the case of the 

binding with strong basic anions (F-). Job plot analysis indicated the formation of 1:1 

host-guest complexation. The highest binding constant was calculated from CN- (log K 

= 6.08). In the case of the binding ability of S2 with anions, the forming of hydrogen 

bonds at NH-carbamate binding sites was observed. F- anion showed the strongest 

binding with S2 by showing the highest log K value. Unfortunately, no specific binding 

with amino acids was found. In addition, experimental results from the studies with 

nucleotides indicated that the optimum media is DMSO : Tris buffer solution and S2 

showed a selectivity for GMP and GDP. The binding between S2 and nucleotide 

occurred via a hydrogen bonding interaction of nucleotide phosphate group with NH-

carbamate binding unit. The complex formation caused a decreasing in emission 

intensity (λmax = 303 nm) of S2. The highest quenching in fluorescence intensity was 

observed in the case of GMP. The binding constant in term log K which equal to 3.85 

was calculated.  
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