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บทคัดยอ

มะมวงรับประทานสุกที่มีศักยภาพสูงในการสงออก 5 พันธุที่ใชในการทดสอบครั้งน้ี คือ โชค
อนันต มหาชนก นํ้าดอกไม นํ้าดอกไมสีทอง และแรด  การทดสอบทําโดยการปลูกเชื้อแบบไมทํา
แผล   โดยการหยด spore suspension ของรา Colletotrichum gloeosporioides ปริมาตร 20 µl ลง
บนผลมะมวงที่แกจัด  บันทึกขนาดของแผลทุกๆ 24 ชั่วโมง เปนเวลา 7 วัน โดยเริ่มตนเม่ือผลสุก
50% % (พ้ืนที่ผิวของผลเปลี่ยนเปนสีเหลือง 50%)   ผลการทดลองที่วิเคราะหโดยใชขนาดของแผล
และคาสัมประสิทธิ์ของการพัฒนาของโรค (disease regression coefficient) เปนเครื่องบงชี้
แสดงใหเห็นวาผลมะมวงทุกพันธุออนแอตอการพัฒนาของราที่เปนสาเหตุและการทําลายของโรค  
โดยพันธุนํ้าดอกไมออนแอมากที่สุด  พันธุมหาชนกและน้ําดอกไมสีทองออนแอรองลงมาและมีระดับ
ความออนแอใกลเคียงกัน  ลําดับตอมาคือพันธุโชคอนันต   สวนมะมวงแรดออนแอนอยและมีการ
พัฒนาของโรคชา

ABSTRACT

Five soft eating mango cultivars (Choak-anan, Mahachanok, Nam-dok-mai, Nam-
dok-mai-sitong, and Rad) were assessed for their susceptibility to fruit anthracnose.
Healthy mature-green mango fruit (400 fruits/cultivar) were artificially inoculated by placing
aliquot spore suspension (20 µl) of Colletotrichum gloeosporioides on the skin.  The
inoculated mangoes were incubated in moist chamber at room temperature.  The lesion
sizes were recorded every 24 hours for 7 days, starting when the fruits showed 50% yellow
skin colour (50% fruit ripening).  Then mean lesion size and the disease regression co-
efficient were calculated as indices of susceptibility.  Using these rating, Nam-dok-mai was
most susceptible, followed by Mahachanok and Nam-dok-mai-sitong (both of similar
susceptibility), with a lower susceptibility index for Choak-anan, while Rad was least
susceptible for this experiment.
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คํานํา

มะมวงเปนไมผลที่ปลูกและเจริญเติบโตไดดีทุกภูมิภาคของประเทศไทย ดวยสภาพภูมิ
อากาศรอนชื้นตลอดป  จึงเหมาะตอการเจริญเติบโตของราที่เปนสาเหตุของโรคพืชหลายชนิด  รวม
ทั้ง Colletotrichum gloeosporioides  สาเหตุโรคแอนแทรคโนส หลังการเก็บเกี่ยวดวย    ราชนิดนี้
เขาทําลายผลมะมวงขณะอยูในแปลงทุกระยะการพัฒนาของผลไม  และแสดงอาการของโรคเมื่อผล
ไมเริ่มสุก      จึงเปนปญหามากกับผลมะมวงที่รับประทานสุก     และเปนอุปสรรคสําคัญตอการเก็บ
รักษา และการสงออกมะมวงเปนอยางยิ่ง (อังสุมา,2530; พีรเดช และคณะ,2541; Sangchote,1997)
มะมวงรับประทานสุกของไทยเปนที่นิยมของชาวตางชาติ  และการสงมะมวงออกไปขายตาง
ประเทศยอมเปนผลดีตอเกษตรกร และเศรษฐกิจของชาติ     แตมะมวงมักออนแอตอการเขาทําลาย
ของรา   การใชสารเคมีควบคุมโรคทั้งในแปลง และภายหลังการเก็บเกี่ยวไดผลไมสมบูรณ  และเปน
ผลเสียตอการสงออกผลไม     ทั้งยังทําใหตนทุนการผลิตสูง และเปนอันตรายตอผูใชและสภาพแวด
ลอม (Sangchote,1997; Coates,et al.,1998)       การปลูกมะมวงพันธุที่มีแนวโนมตอการเปนโรค
ต่ํากวาพันธุอ่ืนๆ ยอมลดปญหาตางๆดังกลาวไดมาก   อีกทั้งทําใหการยืดอายุการเก็บรักษามีประ
สิทธิภาพสูงขึ้นดวย

งานวิจัยน้ี มีวัตถุประสงคเพ่ือเปรียบเทียบความออนแอตอการเขาทําลายของรา C.
gloeosporioides  ของผลมะมวงที่มีศักยภาพในการสงออก 5 พันธุ คือ  โชคอนันต  นํ้าดอกไม
นํ้าดอกไมสีทอง  มหาชนก และ แรด (พีรเดช และคณะ,2541)        ผลที่ไดอาจเปนแนวทางในการ
สงเสริมการปลูกหรือตัดสินใจเลือกพันธุมะมวงของเกษตรกร  และการจัดทําแบบแผนสําหรับการ
ปลูกมะมวงเพ่ือสงออกในอนาคต

อุปกรณและวิธีการ

1. การเก็บรวบรวม และการลดความผันแปรของรา Colletotrichum gloeosporioides

แยกรา Colletotrichum  gloeosporioides (CG) จากอาการโรคแอนแทรคโนสของมะมวง
ลดความผันแปรดานสายพันธุของราแตละ isolate โดยการทํา single-spore isolation   หลังจากนั้น
คัดเลือกราที่สราง conidia ไดดี   และเก็บรักษาบนอาหาร mango potato carrot agar - MPC (เน้ือ
มะมวงสุก มันฝรั่ง แครอท dextrose) และชิ้นใบมะมวงที่ฆาเชื้อแลว (sterilized mango leaf tissue)
ใน low-temperature incubator อุณหภูมิ 15 C
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2.  ความสามารถในการกอใหเกิดโรคของรา Colletotrichum gloeosporioides

เปนการทดลองเพื่อศึกษาระดับความสามารถในการกอใหเกิดโรคของราบนผลมะมวง    
การทดลองทําระหวาง เดือนพฤษภาคม – สิงหาคม 2542

ใชผลมะมวงที่แกจัด (mature green) ลางผิวใหสะอาด ผึ่งใหแหงในหองปฏิบัติการ คัดเลือก
เฉพาะผลที่มีผิวสวย ฆาเชื้อที่ผิวดวย 70% ethanol  ทิ้งไวใหแหง   หลังจากนั้นทําขอบเขตสําหรับ
ปลูกเชื้อบริเวณแกมของผล ผลละ 4 ตําแหนง

ปลูกเชื้อแบบไมทําแผล โดยการหยด spore suspension ของรา CG ปริมาตร 20 µl ลง
บนพ้ืนที่ผิวของผลที่กําหนดไว (Coates, et al., 1998) (ภาพที่ 1) หลังจากนั้นเก็บผลมะมวงไวในที่
ชื้น   ทําการวัดขนาดของแผล วันที่ 7 หลังจากผลมะมวงสุก 50% (ประเมินจากการพัฒนาของสีผิว
ของผลจากเขียวเปนเหลืองประมาณ 50% ของพื้นที่ผิวทั้งหมด) วิเคราะหผลโดยใชขนาดของแผล
เปนตัวบงชี้ระดับความสามารถในการกอใหเกิดโรคของราแตละ isolate (ภาพที่ 2 )    แบงกลุมรา
C. gloeosporioides (CG) โดยใชขนาดของแผลจากการวิเคราะหผลทางสถิติ

ในการศึกษาระดับความสามารถในการกอใหเกิดโรคของรา  ใชรา C. gloeosporioides
(CG) ทั้งหมด 17 isolates  ใชผลมะมวง 4 พันธุ คือ โชคอนันต มหาชนก นํ้าดอกไม และน้ําดอกไม
สีทอง พันธุละ 25 ผล ตอเชื้อรา 1 isolate   วางแผนการทดลองแบบ randomized block design
โดยกําหนดให รา เปน treatment และพันธุมะมวง เปน block

3. ความออนแอของผลมะมวง 5 พันธุตอการทําลายของโรคแอนแทรคโนส

ในการทดสอบใชมะมวงพันธุรับประทานผลสุกที่มีศักยภาพสูงในการสงออก 5 สายพันธุ คือ
โชคอนันต  มหาชนก  นํ้าดอกไม  นํ้าดอกไมสีทอง  และแรด      และใชรา CG ที่คัดเลือกจากคุณ
ลักษณะการสราง spore ไดดีบนอาหารวุน  แหลงที่มาของรา และความสามารถในการกอใหเกิดโรค
จากผลการทดลองขอ 2       การทดลองทําระหวาง เดือนมีนาคม – กรกฎาคม 2543

เตรียมผลมะมวง แลวทําการปลูกเชื้อตามวิธีการและขั้นตอนในขอ 2 บันทึกขนาดของแผล
เม่ือผลมะมวงสุก 50% ทุกๆ 24 ชั่วโมง ตอเน่ืองเปนเวลา 7-8 วัน  วิเคราะหความออนแอของผล
มะมวงตอการพัฒนาของโรคแอนแทรคโนส โดยใชขนาดของแผล และคาสัมประสิทธิ์ของการพัฒนา
ของแผล (disease regression co-efficient) โดยคํานวณจากสูตร ดังน้ี
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b = ( Y2 - Y1 ) + ( Y3 – Y2 ) + ( Y4 – Y3 ) + …………… ( Yn – Yn-1 )
      n

b = คาสัมประสิทธิ์ของการพัฒนาของโรค (disease regression co-efficient)
Y = ขนาด (ความกวาง) ของแผล (mm)
n = จํานวนครั้งที่วัดขนาดของแผล (แตละครั้งหางกัน 24 ชั่วโมง)

วางแผนการทดลองแบบ randomized block design  โดยกําหนดให พันธุมะมวง เปน treatment
และให isolate ของรา CG เปน block   ใชมะมวงพันธุละ 50 ผลตอรา 1 isolate    ใชราทั้งหมด 8
isolates   และ ปลูกเชื้อผลละ 4 ตําแหนง

ผลการทดลอง

1. การเก็บรวบรวม และลดความผันแปรของรา Colletotrichum gloeosporioides

เก็บรวบรวม และเก็บรักษารา CG จาก 9 จังหวัด ไวไดจํานวน 17 isolates โดยแตละ
isolate เก็บไว 3 single-spore isolates  ราสามารถเจริญเติบโต สราง spore และถูกเก็บรักษาไว
บนอาหาร MPC และในสภาพ mango leaf culture บนชิ้นใบมะมวงที่ฆาเชื้อแลว (ตารางที่ 1 และ
ภาพที่ 3 )

2. ความสามารถในการกอใหเกิดโรคของรา Colletotrichum gloeosporioides

ราที่นํามาศึกษาจํานวน 17 isolates มีความสามารถในการกอใหเกิดโรค แบงได 3 ระดับ
คือ รุนแรงมาก (very high virulence)  รุนแรง (high virulence) และ ปานกลาง (moderate
virulence)  (ตารางที่ 1 )
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ภาพที่ 1   การปลูกเชื้อดวย spore suspension  ของรา
                 Colletotrichum gloeosporioides ลงบนผลมะมวง

ภาพที่ 2   ระยะการพัฒนาของโรคแอนแทรคโนสบนผลมะมวงที่ปลูกเชื้อดวย
              spore suspension ของรา Colletotrichum gloeosporioides
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ตารางที่ 1   ความสามารถในการกอใหเกิดโรคของรา CG ที่เก็บรวบรวมได

สายพันธุ
ของ

ที่มาของรา CG ขนาด
แผล

(มม.) ระดับ2

รา CG โชคอนันต มหาชนก น้ําดอกไม     สีทอง1 คาเฉลี่ย
368 กาญจนบุรี 5.42 11.15 8.21 9.42    8.55 d MV

369 ฉะเชิงเทรา 10.14 NE 16.85 8.78  11.92 bcd HV

370 ฉะเชิงเทรา 11.93 21.01 20.05 17.36  17.59 a VHV*

416 ฉะเชิงเทรา 12.94 17.58 20.74 15.47  16.68 ab VHV*

372 ราชบุรี 9.72 9.28 14.24 8.49  10.43 cd MV*

380 ราชบุรี 14.50 13.75 21.06 NE  16.44 ab VHV

381 ราชบุรี NE 15.32 14.11 7.08  12.17 bcd HV

386 ชลบุรี 11.79 12.54 14.75 NE  13.03 abc VHV

387 ชลบุรี 15.04 16.83 20.72 13.71  16.58 ab VHV*

376 นครราชสีมา NE 7.19 12.04 6.34    8.52 d MV

377 นครราชสีมา        NE      8.91    11.26        NE  10.09 cd MV

378 ปราจีนบุรี        NE      9.20    15.56    10.80  11.85 bcd HV

379 ปราจีนบุรี      8.55    12.60    21.13        NE  14.09 abc VHV

391 สมุทรสาคร      7.64    10.34    13.94      9.74  10.41 cd MV*

394 สมุทรสาคร      6.15    11.39    12.91      8.85    9.83 cd MV*

395 สมุทรสาคร      8.28    10.45    13.67    11.24  10.91 cd MV*

407 ลําพูน    13.81    16.38    22.86    15.37  17.11 a VHV*

1 น้ําดอกไมสีทอง
2 ระดับความสามารถในการกอใหเกิดโรคของรา CG

VHV = very high virulence, HV = high virulence, MV = moderate virulence
* สายพันธุของรา CG ที่ใชในการศึกษาความออนแอของผลมะมวงตอการเกิดโรคแอนแทรคโนส
 NE ไมมีการทดลอง

คาที่กํากับดวยตัวอักษรเหมือนกันมีความแตกตางอยางไมมีนัยสําคัญทางสถิติ เมื่อวิเคราะหตามวิธี
Duncan’s multiple range tests ( p ≤ 0.05 )
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ภาพที่ 3    ลักษณะ colony ที่แตกตางกัน ของรา Colletotrichum gloeosporioides
              ที่เก็บจากแหลงตางๆ
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3. ความออนแอของผลมะมวง 5 พันธุตอการทําลายของโรคแอนแทรคโนส

ความออนแอของผลมะมวงตอการทําลายของรา CG เม่ือวิเคราะหโดยใชขนาดของแผลใน
ระยะแรก (1, 2, 3, และ 4 วัน นับตั้งแตเม่ือผลสุก 50%) แสดงใหเห็นวา มะมวงพันธุนํ้าดอกไม มหา
ชนก และโชคอนันตออนแอมาก สวนน้ําดอกไมสีทอง และมะมวงแรดออนแอนอย (ตารางที่ 2)  แต
เม่ือวิเคราะหโดยใชขนาดของแผลในชวงเวลาหลังจากนั้น (5, 6, และ 7 วันนับตั้งแตเม่ือผลสุก
50%) ผลการทดลองชี้ใหเห็นวา การพัฒนาของโรครวดเร็วมากที่สุดบนพันธุนํ้าดอกไม รองลงมาคือ
มหาชนก โชคอนันต นํ้าดอกไมสีทอง และแรด (ตารางที่ 2 และ ภาพที่ 4)

คาเฉลี่ยของขนาดแผลที่เกิดจากรา C gloeosporioides   ทั้งกลุมรุนแรงปานกลาง (MV)
และรุนแรงมาก (VHV)  (ตารางที่ 3)  ชี้ใหเห็นความแตกตางของมะมวงแตละพันธุในการตอบสนอง
ตอความสามารถในการกอใหเกิดโรคของรา    มะมวงตางพันธุมีการตอบสนองที่แตกตางกันอยางมี
นัยสําคัญชัดเจนตอรา C gloeosporioides   กลุมที่กอใหเกิดโรครุนแรงมาก (VHV)    แตการตอบ
สนองนี้ไมเชนชัดตอรา C gloeosporioides   กลุมที่กอใหเกิดโรคไดรุนแรงปานกลาง (MV)  โดย
เฉพาะอยางยิ่งการตอบสนองของมะมวงพันธุมหาชนก  โชคอนันต  และน้ําดอกไมสีทอง  ขณะที่
ขนาดของแผลโดยเฉลี่ยทั้งหมด (over all)  ไดรับอิทธิพลโดยตรงจากความสามารถในการกอใหเกิด
โรคของรา    ขอมูลเหลานี้ชี้ใหเห็นวาในการศึกษาความสามารถในการกอใหเกิดโรค และ/หรือความ
ออนแอ / ความตานทานของผลไม (มะมวง) ตอการเขาทําลายของราตองใชราหลาย isolates  และ
การศึกษาเพื่อสํารวจความสามารถในการกอใหเกิดโรคของราขั้นตนเปนสิ่งจําเปน

เม่ือวิเคราะหโดยใชคาสัมประสิทธิ์ของการพัฒนาของโรค (ตารางที่ 4) ในกลุมของรา CG ที่
มีความสามารถในการกอใหเกิดโรครุนแรงมาก (very severe CG isolates) พบวาการพัฒนาของ
โรคบนพันธุนํ้าดอกไมและน้ําดอกไมสีทองใกลเคียงกัน และจัดอยูในระดับรวดเร็วที่สุด  รองลงมาได
แก พันธุมหาชนก  สวนพันธุโชคอนันตและแรดมีการพัฒนาของโรคชากวา  ในกลุมของรา CG ที่มี
ความสามารถในการกอใหเกิดโรคปานกลาง (moderate CG isolates) พบวาการพัฒนาของโรคบน
พันธุนํ้าดอกไมรวดเร็วที่สุด รองลงมาคือ พันธุมหาชนก นํ้าดอกไมสีทอง และโชคอนันต สวนมะมวง
แรดมีการพัฒนาของโรคชาที่สุด

เม่ือพิจารณาโดยรวม คือใชคาเฉลี่ยของราทั้ง 8 isolates  พบการพัฒนาของโรครวดเร็ว
มากบนพันธุนํ้าดอกไม รองลงมาไดแกนํ้าดอกไมสีทอง มหาชนก สวนโชคอนันต และแรดมี
การพัฒนาของโรคชา
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ตารางที่ 2   ความออนแอของผลมะมวง 5 สายพันธุ ตอโรคแอนแทรคโนส วิเคราะหโดยใชขนาดของ
แผล

สายพันธุมะมวง คาเฉลี่ยของขนาดของแผล (มม.) *
    1      2     3     4     5      6     7     8

โชคอนันต 3.25 a 4.62 a 6.58 a 8.41 a 9.86 b 11.24 bc 12.6 c 13.9
มหาชนก 4.02 a 4.84 a 7.07 a 8.99 a 10.5 ab 12.83 b 15.2 b 17.7
น้ําดอกไม 3.26 a 4.30 a 6.61 a 9.50 a 12.9 a 16.23 a 18.5 a
น้ําดอกไมสีทอง 1.61 b 1.96 b 3.24 b 4.73 b 6.84 c  9.80 cd 12.8 bc
แรด 2.17 b 2.47 b 3.42 b 4.15 b 5.61 c  7.29 d 8.89 d

 *     คาเฉลี่ยของขนาดแผล (มม.) ที่เกิดจากรา Colletotrichum gloeosporioides  8 สายพันธุ โดยการ
ปลูกเชื้อ ณ เวลา 1, 2, 3, …., 7 วัน
       นับตั้งแตผลสุก 50%    (พื้นที่ผิวของผลเปลี่ยนเปนสีเหลือง 50%)

 คาท่ีกํากับดวยตัวอักษรเหมือนกันมีความแตกตางกันอยางไมมีนัยสําคัญทางสถิติ เมื่อวิเคราะหดวย Duncan’s
multiple range tests (p < 0.05)
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 ภาพที่   4   การพัฒนาของโรคแอนแทรคโนสบนผลมะมวง 5 พันธุ
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ตารางที่ 3  การตอบสนองของมะมวง 5 สายพันธุ ตอความสามารถในการกอใหเกิดโรคของรา C.
gloeosporioides พิจารณาจากขนาดของแผล

สายพันธุมะมวง คาเฉลี่ยของขนาดแผล1  (มม.)
 VHV2   MV3 Over all4

นํ้าดอกไม 14.09 a 18.37 a 16.23 a
มหาชนก 10.17 bc 15.49 b 12.83 b
นํ้าดอกไมสีทอง   7.51 bcd 12.09 c   9.80 cd
โชคอนันต 10.56 b 11.91 c 11.24 bc
แรด   5.21 d   9.38 d   7.29 d

1  =  บันทึกที่เวลา 6 วัน หลังจากผลสุก 50%
2  =  คาเฉลี่ยของแผลที่เกิดจากรา CG ที่มีความสามารถในการกอใหเกิดโรค ระดับ  very high

virulence  4 สายพันธุ
3  =  คาเฉลี่ยของแผลที่เกิดจากรา CG ที่มีความสามารถในการกอใหเกิดโรค ระดับ moderate

virulence 4 สายพันธุ
4 =  คาเฉลี่ยของแผลที่เกิดจากรา CG ที่ใชในการทดลองทั้งหมด (8 สายพันธุ)

คาที่กํากับดวยตัวอักษรเหมือนกันมีความแตกตางอยางไมมีนัยสําคัญทางสถิติ โดยการวิเคราะห
ตาม Duncan’s multiple range tests (p < 0.05)
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ตารางที่ 4   ความออนแอของผลมะมวง 5 สายพันธุตอโรคแอนแทรคโนส วิเคราะหโดยใชคาเฉลี่ยของ
Disease Regression Coefficient

สายพันธุ คาสัมประสิทธ์ิของการพัฒนาของแผล
มะมวง รา CG สายพันธุ

รุนแรงสูงมาก*
รา CG สายพันธุรุนแรงปานกลาง*

                                                                           คาเฉล่ีย-
3

370 387 407 416 คาเฉล่ีย-1 372 391 394 395 คาเฉล่ีย-2
โชคอนันต 1.40 1.86 1.65 1.55 1.62 c 1.79 1.43 1.28 1.37 1.47 b 1.541 c
มหาชนก 2.64 2.10 1.88 2.12 2.19 b 1.72 2.06 1.77 1.99   1.89 ab 2.035 b
น้ําดอกไม 2.72 2.80 3.23 2.79 2.88 a 2.19 2.15 2.12 2.51 2.24 a 2.564 a
น้ําดอกไมสี
ทอง

3.08 2.29 2.70 2.61 2.67 a 1.41 1.68 1.35 2.20 1.66 b 2.165 b

แรด 1.51 1.12 1.44 1.26 1.33 c 1.22 0.31 0.79 0.50 0.71 c 1.019 d
คาเฉลี่ย 2.27 2.03 2.18 2.07 1.67 1.53 1.46 1.71

a ab a ab Bc C c bc

   * ระดับความสามารถในการกอใหเกิดโรคของรา Colletotrichum gloeosporioides (CG) ตามตารางที่ 1
   คาเฉลี่ย-1 คาเฉลี่ยของรา CG ท่ีมีความรุนแรงสูงมาก (VHV)
   คาเฉลี่ย-2 คาเฉลี่ยของรา CG ท่ีมีความรุนแรงปานกลาง (MV)
   คาเฉลี่ย-3 คาเฉลี่ยของรา CG ทุกสายพันธุท่ีใชในการทดลองนี้ 
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วิจารณผลการทดลอง

ความออนแอตอการทําลายของโรคบนผลมะมวงทั้ง 5 พันธุที่นํามาทดสอบ ไมวาจะวิเคราะห
โดยการใชขนาดของแผลหรือคาสัมประสิทธิ์ของการพัฒนาของโรคบนผลมะมวง ลวนชี้ใหเห็นวาผล
มะมวงพันธุนํ้าดอกไมออนแอตอการทําลายของราที่เปนสาเหตุของโรคมากที่สุด  และมะมวงแรด
ออนแอนอยที่สุด  สวนในบรรดาพันธุมหาชนก โชคอนันต และน้ําดอกไมสีทอง มีความใกลเคียงกัน
เม่ือวิเคราะหโดยใชขนาดของแผล  แตพันธุโชคอนันตออนแอนอยกวาเม่ือวิเคราะหโดยใชคา
สัมประสิทธิ์ของการพัฒนาของโรค

มะมวงที่นํามาทดสอบมีการเขาทําลายแบบแอบแฝง (quiescent field infection) ของรา
สาเหตุโรคพืชหลายชนิด  ที่สําคัญคือ  Lasiodiplodia  theobromae  สาเหตุโรคขั้วผลเนา (stem-
end  rot)  และ C. gloeosporioides (CG) สาเหตุโรคแอนแทรคโนส   ซ่ึงมักรบกวนงานทดลอง
(Sangchote, et a.,1994; Sangchote, 1998)     วิธีการปลูกเชื้อโดยการกําหนด inoculation site
อยางชัดเจน (ภาพที่ 1 และ 2) ที่ใชในการศึกษาครั้งน้ีทําใหสามารถแยกแยะไดวาแผลหรืออาการ
ของโรคบนผลมะมวงนั้น  เกิดจากการเขาทําลายของเชื้อโรคที่แอบแฝงมา หรือเกิดจากการปลูกเชื้อ
วัตถุประสงคของการปลูกเชื้อ แบบไมทําแผล  เพ่ือเลียนแบบใหใกลเคียงกับขบวนการเขาทําลาย
ของราที่เกิดขึ้นในธรรมชาติ  และสามารถวิเคราะหความสามารถในการกอใหเกิดโรคของราไดถูก
ตองกวา (Johnson, et al.,1991; Coates, et al.,1998)

รา CG มีความผันแปรสูงโดยธรรมชาติ (Coates, et al.,1998; Farungsang and Farung-
sang, 1992)  โดยเฉพาะอยางยิ่งลักษณะการสราง spore เม่ือนํามาเลี้ยงในสภาพหองปฏิบัติการ
(ภาพที่ 3) ซ่ึงเปนปญหาสําคัญของการศึกษาครั้งน้ี    แมวาจะไดมีการทํา single spore isolation
แลว  ก็ตาม  สภาพแวดลอมทุกชนิดมีผลตอการพัฒนาของรานี้และควรมีการศึกษาอยางจริงจัง เพ่ือ
เปนแนวทางในการทําการศึกษาทดลองที่เกี่ยวของกับราชนิดนี้

ดวยเหตุที่รามีความผันแปรสูงดังไดกลาวแลว โดยทั่วไป การศึกษาความออนแอ หรือความ
ตานทานของผละมะมวงตอการเขาทําลายของรา จึงจําเปนตองใชราที่มีความหลากหลายทั้งใน
ดานจํานวน isolate  และแหลงที่มาเพื่อที่จะใหครอบคลุมความผันแปรดานความสามารถ
ในการกอใหเกิดโรคไดมากที่สุด  ซ่ึงในการทดลองนี้ไดใชราจํานวนมากถึง 8 isolates ที่มี
pathogenicity ตางกันอยางมีนัยสําคัญ 2 กลุม (คือรุนแรงมาก และปานกลาง)    และจากผลการ
ทดลองในตารางที่ 4 แสดงใหเห็นวามะมวงทั้ง 5 พันธุมีการตอบสนองในรูปของระดับความ
ออนแอตอราทั้ง 2 กลุมแตกตางกัน    นอกจากนั้น ชนิดของ field infection ที่ครอบครองผล
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มะมวงที่แตกตางกันไปตามสภาพภูมิอากาศและสภาพพื้นที่และฤดูกาลที่ปลูกมะมวง  ก็มีผลตอผล
การทดลองเชนกัน
 คา Disease regression coefficient มีประสิทธิภาพสําหรับงานวิจัยครั้งน้ี   ดวยการเปน
ดัชนี   ชี้วัด การพัฒนาหรืออัตราการขยายตัวของแผลบนผล  หรืออีกนัยหนึ่งคือเปนดัชนีชี้วัดความ
กาวราว (aggrossiveness) ของรา (Table 4,Fig 1)     นอกจากนี้, Disease regression coefficient
ยังมีความสําคัญมากในการชวยใหขอมูลที่วิเคราะหไดใกลเคียงกับความจริงมากที่สุด (reallistic)
โดยการลดความลําเอียงของขอมูลดิบ ที่เกิดจากความแก/ การสุกของผลที่ไมสมํ่าเสมอกัน

การศึกษาครั้งน้ีชี้ใหเห็นวาไมเฉพาะความออนแอ/ความตานทานของพืชเทานั้นที่ไม
สามารถตัดสินไดโดยการใชราที่เปนสาเหตุของโรคเพียงไมกี่  isolate  แตการทดลองเพื่อสํารวจให
ทราบความสามารถในการกอใหเกิดโรคของรากอนทําการทดลองหลักเปนสิ่งจําเปนที่ไมอาจละเวน
ได  โดยที่ความสามารถในการกอใหเกิดโรคของแตละ isolate  สามารถมีผลตอคาเฉลี่ยของขนาด
แผลโดยรวม  (over all MLS)  ซ่ึงมักเปนผลสรุของงานทดลองดานความสามารถในการกอใหเกิด
โรคหรือความออนแอ/ความตานทานของพืชอาศัยดังน้ัน  การเลือกใช  isolate  ของราอยางไม
ระมัดระวังจึงอาจมีผลตอผลสรุปของงานทดลองที่ไมสมเหตุผลได

ระดับความแกที่ไมสมํ่าเสมอของผลมะมวงก็เปนอุปสรรคที่สามารถมีผลตอผลการทดลอง
ไดมาก     ความไมสม่ําเสมอนี้ทําใหมะมวงแสดงอาการของโรคไมพรอมกัน  ซึ่งมีผลตอ
ขนาดและความรุนแรงของแผลที่มีอายุเทากันนับตั้งแตทําการ inoculate   เพื่อลดปญหาดัง
กลาว  ผูวิจัยจึงวิเคราะหผลการทดลองโดยใชคาสัมประสิทธ์ิของการพัฒนาของแผล  ซึ่งจะ
ใหความเสมอภาคตอการพัฒนาของราบนผลมะมวงที่มีความแตกตางดานสรีระไดมากกวา
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สรุป

การศึกษาดานความออนแอของผลมะมวงรับประทานสุก 5 พันธุที่มีศักยภาพในการสงออก
ตอการทําลายของโรคแอนแทรคโนสครั้งน้ี  ชี้ใหเห็นแนวโนมวา มะมวงพันธุนํ้าดอกไมออนแอ ตอ
การเขาทําลายของราที่เปนสาเหตุของโรค (infection) มากที่สุด และมีการพัฒนาของโรค (disease
development) เร็วที่สุด    พันธุมหาชนก และน้ําดอกไมสีทองออนแอรองลงมาและมีระดับความ
ออนแอใกลเคียงกัน ลําดับตอมาคือพันธุโชคอนันต  สวนมะมวงแรดออนแอนอยและมีการพัฒนา
ของโรคชา
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