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บทคัดยอ 
 

วัตถุประสงคในการศึกษาครั้งนี้ เพื่อคนหาและพัฒนาเครื่องหมายโมเลกุลดีเอ็นเอสําหรับบงชี้ลักษณะ

ประจําพันธุของไกประดูหางดํา เทคนิค Amplified Fragment Length Polymorphism (AFLP) ถูกนํามาใช

คนหาเครื่องหมายโมเลกุลที่มีความสัมพันธกับไกประดูหางดํา นอกจากนั้นเครือ่งหมายโมเลกุล single nucleotide 

polymorphisms (SNPs) บนยีน MC1R  ของไกประดูหางดําถูกวิเคราะหเปรียบเทียบกับไกเหลืองขาว ไกแดง 

และไกชี พบวาเครื่องหมายโมเลกุล AFLP ที่มีความสัมพันธกับไกประดูหางดํา เหลืองหางขาว แดง และชี มี

จํานวนรวม 65 เครื่องหมาย สําหรับเครื่องหมายโมเลกุล SNPs บนยีน MC1R มีความผันแปรทางพันธุกรรม

ระหวางไกทั้ง 4 สายพันธุ มีจํานวน  8 ตําแหนง ประกอบดวย c.69C>T, c.212C>T, c.274A>G, c.314T>C, 

c.573T>C, c.636G>A, c.829T>A และ g.1259T>C ตามลําดับ จากเครื่องหมายโมเลกุล AFLP และ MC1R  

สามารถพัฒนาเปนเครื่องหมายโมเลกุลอยางงายไดจํานวน 27 และ 3 เครื่องหมายตามลําดับ โดยเครื่องหมาย

โมเลกุลเหลานี้ ถูกนําไปใชสําหรับวิเคราะหจีโนไทป และศึกษาความสัมพันธกับไกพันธุพื้นเมืองไทย พบวา

เครื่องหมายโมเลกุลดีเอ็นเอที่มีความสัมพันธกับไกประดูหางดํา มีจํานวน 9 เครื่องหมาย ในขณะที่เครื่องหมาย

โมเลกุลที่มีความสัมพันธกับพันธุไกเหลืองหางขาว ไกแดง และชี มีจํานวน 9, 8 และ 11 เครื่องหมาย ตามลําดับ 

และเครื่องหมายโมเลกุลเหลานี้ถูกนําไปสรางสมการสําหรับทํานายพันธุไกดวยวิธี logistic regression พบวา

สามารถจําแนกไกพื้นเมืองจํานวน 400 ตัว ออกจากกันไดถูกตองประมาณ 85-94 เปอรเซ็นต โดยสามารถ

ทํานายไกพันธุประดูหางดําไดถูกตอง 89.97 เปอรเซ็นต  สําหรับไกเหลืองหางขาว ไกแดง และชี สมการสามารถ

ทํานายไดถูกตอง มีคาเทากับ  89.05, 93.75 และ 85.34 เปอรเซ็นต ตามลําดับ  ผลการศึกษาในครั้งนี้แสดงให

เห็นวา เครื่องหมายโมเลกุล AFLP และ MC1R มีความสัมพันธกับศักยภาพตอการบงชี้พันธุไกประดูหางดํา 

นอกจากนี้เครื่องหมายโมเลกุลดังกลาวยังสามารถจําแนกไกเหลืองขาว ไกแดง และไกชี ออกจากกันได   
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Abstract 
 The objective of this study was to identify and develop the molecular marker for breed 

characteristics of Pradu Hangdum chicken.  An Amplified Fragment Length Polymorphism (AFLP) 

technique was performed to identify the molecular marker associated with Pradu Hangdum chicken 

breed. Moreover, single nucleotide polymorphisms (SNPs) of MC1R gene of Pradu Hangdum 

chicken were identified to compare with Leung Hangkao, Dang and Chee chicken breeds.  Results 

of AFLP analysis in Thai chicken breeds revealed that a total 65 AFLP markers were associated with 

Pradu Hangdum, Leung Hangkao, Dang and Chee chicken breeds.  Eight SNPs of MC1R  were 

found to be segregated in 4 Thai indigenous chicken breeds, including c.69C>T, c.212C>T, 

c.274A>G, c.314T>C, c.573T>C, c.636G>A, c.829T>A and g.1259T>C, respectively. These AFLP 

and MC1R markers could be developed as the simple markers were 27 and 3 markers, respectively, 

in order to genotyping and association study with Thai indigenous chicken breeds. Nine markers of 

AFLP and MC1R were found to be associated with Pradu Hangdum chicken breed. Whereas the 

molecular markers associated with Leung Hangkao, Dang and Chee chicken breeds were 9, 8 and 

11 markers, respectively. The predicted chicken breed equations were constructed by using logistic 

regression procedure. An accuracy rate of the DNA markers test in 400 chickens was 85-94 %. The 

accuracy rate of Pradu Pradu Hangdum, Leung Hangkao, Dang and Chee breeds were 89.97, 

89.05, 93.75 and 85.34 %, respectively.  These results indicated that  the  AFLP and MC1R markers 

are related with Phadu Hangdum chicken breed  and showed a potential to identify the breed 

specifics. Moreover, these molecular markers could be also classified the Leung Hangkao, Dang and 

Chee chicken breeds. 
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