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ศกึษาความสมัพนัธ์ของแบคทเีรยีในระบบทางเดนิอาหารส่วนกลางของยุงและศกัยภาพของยุง
ในการเป็นพาหะของเชือ้ไวรสัชคิุนกุนยา ท าการศกึษาแบคทเีรยีในทางเดนิอาหารส่วนกลางของยุงลาย
สวนทีท่ าการเพาะเลีย้งในหอ้งปฏบิตักิารและยุงทีจ่บัมาจากพืน้ทีจ่งัหวดัต่างๆ โดยวธิทีางแบคทเีรยีและ
อณูชวีวทิยา แบคทเีรยีที่พบในยุงลายสวนที่ท าการเพาะเลี้ยงในห้องปฏบิตักิาร ได้แก่ Agrobacterium, 
Klebsiella, Micrococcus, Pandoraea, Pseudomonas และ Staphylococcus ส าหรบัแบคทเีรยีที่พบใน
ยุงที่จบัมาจากพื้นที่จงัหวัดต่างๆ ได้แก่ สิงห์บุร ีชุมพร และยะลา นัน้ก็พบว่ามีจ านวนและความ
หลากหลายเช่นเดยีวกบัยุงที่ท าการเพาะเลีย้งในห้องปฏบิตักิาร และท าการศกึษาการตดิเชือ้ไวรสัชคิุน
กุนยาในยุงลายสวน โดยพบว่าร้อยละของการติดเชื้อในตัวยุง (infection) ในช่องว่างของร่างกายยุง 
(dissemination) และในน ้าลายของยุง (transmission) เป็น 83%, 71% และ 42% หลงัจากได้รบัเชื้อใน
ปรมิาณ 102 CID50/ml รอ้ยละของการติดเชื้อในตวัยุง ช่องว่างของร่างกายยุง และน ้าลายของยุง เป็น 
90%, 87% และ 70% หลังจากได้รบัเชื้อในปริมาณ 103 CID50/ml ร้อยละของการติดเชื้อในตัวยุง 
ช่องว่างของร่างกายยุง และน ้าลายของยุง เป็น 100%, 100% และ 100% หลงัจากไดร้บัเชือ้ในปรมิาณ 
104 CID50/ml ร้อยละของการติดเชื้อในตัวยุง ช่องว่างของร่างกายยุง และน ้าลายของยุง เป็น 100%, 
90% และ 90% หลงัจากไดร้บัเชือ้ในปรมิาณ 105 CID50/ml และรอ้ยละของการตดิเชือ้ในตวัยุง ช่องว่าง
ของร่างกายยุง และน ้ าลายของยุง เป็น 100%, 100% และ 100% หลงัจากได้รบัเชื้อในปรมิาณ 106 

CID50/ml และได้ท าการศึกษาความแตกต่างของแบคทเีรยีในทางเดนิอาหารส่วนกลางของยุงที่ตดิเชื้อ
และไม่ติดเชื้อภายหลงัจากที่ได้รบัเชื้อไวรสัชคิุนกุนยาในปรมิาณที่แตกต่างกนั จากการศึกษาพบว่า
หลงัจากทีย่งุไดร้บัเชือ้ในปรมิาณ 102 CID50/ml นัน้พบว่ายงุทีม่กีารตดิเชือ้ไวรสัจะพบว่ามแีบคทเีรยีสกุล 
Arthrobacter, Corynebacterium และ Staphylococcus ส่วนยุงที่ไม่มีการติดเชื้อไวรสันั ้นจะพบว่ามี
แบคทีเรยีสกุล Staphylococcus ในยุงได้รบัเชื้อในปรมิาณ 103 CID50/ml นัน้พบว่ายุงที่มกีารติดเชื้อ
ไวรสัจะพบว่ามแีบคทเีรยีสกุล Acinetobacter ส่วนยุงที่ไม่มกีารตดิเชื้อไวรสันัน้ไม่พบว่ามแีบคทเีรยี ใน
ยุงได้รบัเชื้อในปริมาณ 104 CID50/ml นั ้นพบว่ายุงที่มีการติดเชื้อไวรัสจะพบว่ามีแบคทีเรียสกุล 
Staphylococcus ส่วนยุงที่ไม่มกีารติดเชื้อไวรสันัน้ไม่พบว่ามแีบคทเีรยี ในยุงได้รบัเชื้อในปรมิาณ 105 
CID50/ml นัน้พบว่ายุงที่มกีารติดเชื้อไวรสันัน้ไม่พบว่ามแีบคทีเรยี  ส่วนยุงที่ไม่มกีารติดเชื้อไวรสันัน้
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พบว่ามแีบคทเีรยีสกุล Corynebacterium และ Staphylococcus ในยุงไดร้บัเชือ้ในปรมิาณ 106 CID50/ml 
นัน้พบว่ายุงมกีารติดเชื้อไวรสัจะพบว่ามแีบคทเีรยีสกุล Moraxella, Sinomonas และ Staphylococcus 
ส่วนยุงที่ไม่มีการติดเชื้อไวรัสนั ้นจะพบว่ามีแบคทีเรียสกุล  Actinomyces, Brachybacterium และ 
Staphylococcus.  
 
ค าหลกั: ยงุพาหะน าโรค แบคทเีรยีในระบบทางเดนิอาหาร เชือ้ไวรสัชคิุนกุนยา 
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Abstract  
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The correlation between mosquito midgut microbiota and mosquito vector competence 
for Chikungunya virus (CHIKV) were investigated. Midgut microbiota of laboratory rearing and 
field collected Aedes albopictus were identified by using bacteriological and molecular 
techniques. Agrobacterium, Klebsiella, Micrococcus, Pandoraea, Pseudomonas, and 
Staphylococcus were identified from laboratory rearing Ae. albopictus. Different bacterial genera 
were also identified from filed collected mosquitoes from Singha, Chumphon, and Yala province. 
CHIKV infection in Ae. albopictus were conducted in this study. Percent infection, dissemination, 
and transmission in Ae. albopictus were 83, 71, and 42%, respectively after taking the blood 
meal with 102 CID50/ml of CHIKV. Percent infection, dissemination, and transmission in Ae. 
albopictus were 90, 87, and 70%, respectively after taking the blood meal with 103 CID50/ml of 
CHIKV. Percent infection, dissemination, and transmission in Ae. albopictus were 100, 100, and 
100%, respectively after taking the blood meal with 104 CID50/ml of CHIKV. Percent infection, 
dissemination, and transmission in Ae. albopictus were 100, 90, and 90%, respectively after 
taking the blood meal with 105 CID50/ml of CHIKV. Percent infection, dissemination, and 
transmission in Ae. albopictus were 100, 100, and 100%, respectively after taking the blood 
meal with 106 CID50/ml of CHIKV. The differences of bacteria diversity between infected and 
non-infected Ae. albopictus were studied. After taking the blood meal with 102 CID50/ml of 
CHIKV, the midgut bacteria found in infected mosquitoes were Arthrobacter, Corynebacterium, 
and Staphylococcus and the midgut bacteria found in non-infected mosquitoes was 
Staphylococcus. After taking the blood meal with 103 CID50/ml of CHIKV, the midgut bacteria 
found in infected mosquitoes was Acinetobacter and no midgut bacteria was found in non-
infected mosquitoes. After taking the blood meal with 104 CID50/ml of CHIKV, the midgut 
bacteria found in infected mosquitoes was Staphylococcus and no midgut bacteria was found in 
non-infected mosquitoes. After taking the blood meal with 105 CID50/ml of CHIKV, no midgut 
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bacteria was found in infected mosquitoes and the midgut bacteria found in non-infected 
mosquitoes were Corynebacterium and Staphylococcus. After taking the blood meal with 106 
CID50/ml of CHIKV, the midgut bacteria found in infected mosquitoes were Moraxella, 
Sinomonas, and Staphylococcus and the midgut bacteria found in non-infected mosquitoes were 
Actinomyces, Brachybacterium, and Staphylococcus.  
 
Keywords: Mosquito vector, Migut microbiota, Chikungunya virus  
 

 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 

 


