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พชืในเผ่า Senecioneae เป็นพชืเผ่าทีใ่หญ่ทีสุ่ดของพชืวงศ์ทานตะวนั (Asteraceae) ประกอบดว้ย
สมาชกิราว 150 สกุล และ 3,000 ชนิด อย่างไรกต็ามแมจ้ะมคีวามพยายามอย่างมากในการจ าแนกและเขา้
ใจความหลากหลายทางสณัฐานวทิยาในเผ่า Senecioneae แต่ยงักไ็ม่มรีายงานความสมัพนัธ์ของพชืกลุ่มนี้
ในประเทศไทย ส าหรับประเทศไทยพบว่ าพืช เผ่ า  Senecioneae ประกอบด้วย  9 สกุ ล  ได้แ ก่ 
Cissampelopsis (DC.) Miq., Crassocephalum Moench., Emilia (Cass.) Cass., Erechtites Raf., 
Gynura Cass., Kleinia Mill., Senecio L. , Sinosenecio B. Nord และ Synotis (C. B. Clarke) Jeffrey & 
Chen ปัจจุบนัยงัไม่มขีอ้มลูการความสมัพนัธเ์ชงิววิฒันาการและการกระจายพนัธข์องพชืเผ่า Senecioneae 
ของประเทศไทย เพือ่ก าหนดรปูแบบการกระจายของ Senecioneae ในภมูหิลงัทางชวีประวตัใินประเทศไทย
ยงัคงต้องเชื่อมโยงความหลากหลายทางพนัธุกรรมของ Senecioneae กบัการเปลีย่นแปลงทางธรณีวทิยา
และภูมิอากาศและพยายามที่จะครอบคลุมการเปลี่ยนแปลงทางสณัฐานวิทยาดังนัน้จ าเป็นต้องมีการ
วเิคราะหร์วมถงึสณัฐานวทิยาโมเลกุล ลกัษณะนิเวศวทิยา และการกระจายตวัของ Senecioneae ในประเทศ
ไทย พบว่าการจ าแนกลกัษณะทางโมเลกุลเป็นขอ้มูลทีส่ าคัญส าหรบัการวเิคราะห์สายววิฒันาการและการ
กระจายพนัธุ ์การศกึษาครัง้นี้ได้น ามาใชใ้นการประเมนิความสมัพนัธข์องสายววิฒันาการของกลุ่มตวัอย่าง 
Senecioneae จากภูมภิาคทางภูมศิาสตรท์ีแ่ตกต่างกนัทัว่ประเทศไทย ผลการวจิยัชีใ้หเ้หน็ว่าความสมัพนัธ์
ระหว่างเก้าสกุลของพชืเผ่า Senecioneae ในประเทศไทย การศกึษานี้ได้ประยุกต์ใชเ้ทคนิค inter-primer 
binding site (iPBS) มาช่วยในการศกึษาความสมัพนัธเ์ชงิววิฒันาการของพชืเผ่า Senecioneae ผลจากการ
ทดลองพบว่าสอดคลอ้งการศกึษาก่อนหน้านี้และกระบวนการส่วนใหญ่ของการกระจายพนัธข์องพชืในเผ่านี้ 
อาจเกดิขึน้อย่างน้อยตัง้แต่ Miocene ยุคแรกและชดัเจนมากขึน้ในยุค Plio-Pleistocene โดยฤดูกาล อกีทัง้
ผลของอุณหภูม ิและปรมิาณฝนเป็นปัจจยัส าคญัของการกระจาย Senecioneae ในประเทศไทย น าไปสู่การ
เปลี่ยนแปลงส่งผลให้เกดิสายพนัธุ์เฉพาะถิ่นของ Senecioneae ในประเทศไทยหลายชนิด สนันิษฐานว่า
บรเิวณภูเขาทางภาคเหนือนับเป็นเสน้ทางการอพยพที่ส าคญัของสมาชกิในเผ่า Senecioneae ในประเทศ
ไทย ดงันัน้ประเทศไทยถอืไดว้า่เป็นพืน้ทีส่ าคญัส าหรบัการกระจายความเสีย่งของ Senecioneae ในภมูภิาค
เอเชยีตะวนัออกเฉียงใต ้
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Senecioneae is the largest tribe of Asteraceae, comprised of ca.  150 genera and 3,000 

species.  Despite considerable efforts to classify and understand the striking morphological 
diversity in Senecioneae, little is known about its intergeneric relationships.  In Thailand, 
Senecioneae is represented by nine genera. These are Cissampelopsis (DC.) Miq., 
Crassocephalum Moench., Emilia (Cass.) Cass., Erechtites Raf., Gynura Cass., Kleinia Mill., 
Senecio L., Sinosenecio B. Nord. and Synotis (C. B. Clarke) Jeffrey & Chen. At present, no 
phylogeny and diversification data of Senecioneae of Thailand. To place patterns of distribution 
for Senecioneae in a historical biogeographical background in Thailand still need to linked 
diversifications of Senecioneae lineages to geological and climatological changes and 
attempting to cover the considerable morphological variation in the group. Additional combined 
analysis of morphology, molecular, ecology and dispersal of Senecioneae in Thailand is 
necessary.  The molecular characterization is a valuable information for phylogeny and 
diversification analysis. This present study, inter-primer binding site (iPBS) markers were used 
to assess the phylogenetic relationship of 984 samples of Senecioneae from different 
geographical regions across Thailand. The results suggested that the relationships between the 
nine genera of Senecioneae in Thailand identified in this study from iPBS are congruent 
between the molecular phylogenies from earlier studies and most of the process of 
diversification within Senecioneae clades probably occurred since at least the early Miocene 
and more obvious in the Plio-Pleistocene. The seasonality of both temperature and precipitation 
is a major determinant of Senecioneae distribution and richness in Thailand and its variation led 
to a modification of the relative many endemic species of Senecioneae where the Northern 
Highland is the major immigration route of Senecioneae in Thailand. Thus, Thailand could be 
considered as a significant area for Senecioneae diversification in Southeast Asian region.  
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