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โรคมาลาเรยีทีต่ดิต่อจากลงิสูค่นนบัเป็นโรคตดิต่อจากสตัวท์ีส่ าคญัชนิดหนึ่งและอาจเป็นอปุสรรคต่อ
นโยบายการควบคมุโรคมาลาเรยีระดบัชาต ิทัง้นี้การตดิเชือ้พลาสโมเดยีมโนวลไิซนบัว่ามคีวามส าคญัต่อการ
เจบ็ป่วยและการเสยีชวิติทีส่ าคญัของประเทศต่าง ๆ ในภมูภิาคเอเชยีตะวนัออกเฉียงใต ้ในการศกึษานี้ไดท้ าการ
ส ารวจการตดิเชือ้มาลาเรยีและชนิดของเชือ้ในคน ในลงิแมก็แคกและในยงุกน้ปล่องทีม่ศีกัยภาพในการเป็นพาหะน า
โรคมาลาเรยี เพือ่เป็นการตรวจสอบวา่เชือ้มาลาเรยีทีพ่บในลงิสามารถกอ่ใหเ้กดิความเสีย่งในการตดิเชือ้สูค่น
เพยีงไร จากการส ารวจผูป่้วยทีม่อีาการไขจ้ านวน 3,054 รายพบผูต้ดิเชือ้มาลาเรยี 1,336 รายโดยการตรวจหาเชือ้
ภายใตก้ลอ้งจุลทรรศน์และการตรวจโดยวธิพีซีอีาร ์ทัง้นี้พบการตดิเชือ้พลาสโมเดยีมไวแวกซ์มากทีส่ดุคอืรอ้ยละ 
59 รองลงมาคอืการตดิเชือ้พลาสโมเดยีมฟัลซปิารัม่พบรอ้ยละ 38.83 สว่นการตดิเชือ้มาลาเรยีทัง้สองชนิดนี้รว่มกนั
พบรอ้ยละ 2.17 เมือ่ท าการตรวจหาเชือ้มาลาเรยีโดยวธิพีซีอีาร์ทีจ่ าเพาะต่อเชือ้มาลาเรยีทีพ่บในลงิทีพ่ฒันาขึน้ใหม่
ในการศกึษานี้ พบว่าผูป่้วยจ านวน 4 รายทีต่ดิเชือ้พลาสโมเดยีมไวแวกซม์กีารตดิเชือ้พลาสโมเดยีมโนวลไิซรา่ม
ดว้ยจ านวนสองรายและพบการตดิเชือ้พลาสโมเดยีมไซโนโมลจแิละพลาสโมเดยีมอนินุยอยา่งละราย ดงันัน้
การศกึษานี้จงึเป็นการตรวจพบการตดิเชือ้มาลาเรยีจากลงิสองชนิดหลงัเป็นครัง้แรกในคนในประเทศไทย เนื่องจาก
ลงิหางยาวและลงิกงัมถีิน่อาศยัทีค่รอบคลุมพืน้ทีก่วา้งในประเทศและยงัเป็นรงัโรคของเชือ้มาลาเรยีบางชนดิที่
สามารถตดิต่อสูค่นได ้อยา่งไรกต็ามการประเมนิสภาวะของการตดิเชือ้มาลาเรยีในลงิเหล่านี้ยงัมอียา่งจ ากดั ดงันัน้
ในการศกึษานี้จงึท าการส ารวจอบุตักิารณ์ของการตดิเชือ้มาลาเรยีชนดิต่าง ๆ ในลงิหางยาวและลงิกงัทีอ่าศยัในเขต
จงัหวดันราธวิาสการส ารวจโดยวธิพีซีอีารด์งักล่าวพบอบุตักิารณ์ของการตดิเชือ้พลาสโมเดยีมอนินุยทีส่งูในลงิหาง
ยาวโดยพบรอ้ยละ 57.14 และพบรอ้ยละ 39.95 ในลงิกงั นอกจากนี้ยงัพบการตดิเชือ้เฮปาโตซสีตสิ พลาสโมเดยี
มไซโนโมลจ ิพลาสโมเดยีมโนวลไิซ พลาสโมเดยีมโคทนีไอและพลาสโมเดยีมฟิลดใีนอบุตักิารณ์ตามล าดบั ในการ
ตดิตามการตดิเชือ้มาลาเรยีในลงิแมก็แคกอยา่งต่อเนื่องเพือ่ประเมนิวา่การตดิเชือ้ดงักล่าวเกดิขึน้เพยีงชัว่ขณะหรอื
เกดิขึน้อยา่งต่อเนื่อง จงึไดท้ าการเฝ้าระวงัและตดิตามการตดิเชือ้มาลาเรยีในลงิกงั 20 ตวัและลงิหางยาว 3 ตวั 
แมว้่าโดยทัว่ไปลงิแมก็แคกมอีตัราการตดิเชือ้มาลาเรยีในอบุตัการณ์ทีต่ ่าจากการส ารวจเพยีงครัง้เดยีวแต่ผล
การศกึษาตดิตามอยา่งต่อเนื่องพบว่ากลุ่มลงิเหล่านี้มกีารตดิเชือ้มาลาเรยีเป็นระยะเวลาทีย่าวนาน ดงันัน้ลงิแม็
กแคกสามารถเป็นแหล่งทีท่ าใหว้งจรการตดิเชือ้มาลาเรยีด ารงอยูไ่ดอ้ยา่งต่อเนื่องและมศีกัยภาพในการเป็นแหล่ง
แพรเ่ชือ้สูค่นได ้ขอ้ส าคญัประการหนึ่งคอืประชากรของลงิหางยาวมกีารขยายตวัเพิม่ขึน้ในประเทศไทยจากการ
วเิคราะหล์ าดบันวิคลโีอไทดใ์นไมโตคอนเดรยีโดยวธิกีารกระจายของนิวคลโีอไทดท์ีต่่างกนั อนึ่งในการวเิคราะห์
ล าดบันิวคลโีอไทดใ์นยนีเอปิคอลเมม็เบรนแอนตเิจนชนิดที ่1 ของเชือ้พลาสโมเดยีวโนวลไิซทีไ่ดจ้ากคนและจากลงิ
แมก็แคกโดยวธิสีรา้งสายใยโครงขา่ยของยนีใหข้อ้สนบัสนุนว่ามโีอกาสเกดิการแพรก่ระจายของเชือ้มาลาเรยี
ดงักล่าวไดส้องชอ่งทางคอืจากลงิแมก็แคกสูค่นและระหว่างคนสูค่น ในการส ารวจยงุกน้ปล่องทีม่ศีกัยภาพเป็น
พาหะน าโรคมาลาเรยีในจงัหวดันราธวิาสพบวา่ยงุอะนอฟิลสิไดรสัและยงุอะนอฟิลสิแมก็คเูลตสั มศีกัยภาพเป็น
พาหะส าหรบัเชือ้พลาสโมเดยีวโนวลไิซ เชือ้พลาสโมเดยีมไซโนโมลจแิละเชือ้พลาสโมเดยีมอนินุย โดยสรปุพบว่า
การทีม่ลีงิแมก็แคกทีต่ดิเชือ้มาลาเรยี การมยีงุกน้ปล่องทีม่ศีกัยภาพเป็นพาหะน าโรคมาลาเรยีเหล่านี้จ านวนมาก 
ตลอดจนการปรากฎของเชือ้มาลาเรยีจากลงิหลายชนดิในคนแสดงว่าวงจรการแพรก่ระจายของเชือ้มาลาเรยี
ระหว่างลงิแมก็แคกและระหวา่งลงิแมก็แคกสูค่นยงัคงด าเนินต่อไปในประเทศไทย 
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Cross-species transmission of simian malaria from monkeys to humans has been an 
important emerging zoonotic disease and may complicate nation-wide malaria elimination policy. Of 
these, Plasmodium knowlesi has been known to be incriminated in significant morbidity and 
mortality among Southeast Asian countries. To investigate whether other simian malaria species 
can pose an important risk for naturally acquired infections in Thailand, surveys of these malaria 
parasites in malaria patients, in macaque natural hosts and potential anopheline mosquitoes were 
performed. Of the 3,054 febrile patients examined, 1,336 harbored malaria parasites in their 
circulation as detected by microscopy and PCR method. Plasmodium vivax was the most prevalent 
species (59%), followed by Plasmodium falciparum (38.83%) and mixed infection by Plasmodium 
falciparum and Plasmodium vivax (2.17%). By using newly developed species-specific nested PCR 
methods in this study, four vivax malaria patients harbored cryptic simian malaria infections. Two of 
these were infected with P. knowlesi and one each with Plasmodium cynomolgi or Plasmodium inui. 
Therefore, this is the first study to identify naturally acquired infections in humans with the latter 
two simian malaria species in Thailand. Meanwhile, long-tailed and pig-tailed macaques inhabit a 
wide range of geographic locations in this country and are natural hosts for some malaria parasites 
capable of causing disease in humans. However, assessment of Plasmodium infections among 
these macaques remains largely unknown. In this study, the prevalence of simian malaria in pig-
tailed and long-tailed macaques was determined in Narathiwat Province. By using PCR detection, a 
high prevalence of Plasmodium inui was found in long-tailed macaques (57.14%) and pig-tailed 
macaques (39.95%), followed by Hepatocystis spp., Plasmodium cynomolgi, Plasmodium knowlesi, 
Plasmodium coatneyi and Plasmodium fieldi, respectively. To further determine whether malaria in 
macaques occurred transiently or persistently which has important implication in disease 
transmission, longitudinal monitoring of simian malaria was performed in 20 pig-tailed macaques 
and 3 long-tailed macaques. Despite a low prevalence of simian malaria in these macaques based 
on a cross-sectional survey, persistent infections have been observed among these infected 
macaques. Therefore, these macaques can maintain transmission cycles as well as potential cross-
transmission between macaques and humans. Importantly, population expansion was observed 
among long-tailed macaques in Thailand based on mismatch distribution analysis of the 
mitochondrial sequences. Furthermore, phylogenetic network analysis of human-derived and 
macaque-derived apical membrane antigen-1 (AMA1) sequences of P. knowlesi in Thailand has 
suggested two potential modes of transmission, i.e. a previously perceived cross-transmission from 
macaque natural hosts to humans and the other anthroponotic transmission. Surveys of potential 
anopheline vectors for simian malaria in Narathiwat Province have revealed for the first time that 
Anopheles dirus and Anopheles maculatus could serve as potential vectors for Plasmodium 
knowlesi, Plasmodium cynomolgi and Plasmodium inui. Taken together, the prevalence of simian 
malaria in macaque natural hosts, the abundance of potential anopheline vectors and the 
emergence of various simian malaria species in humans suggest that the transmission cycles 
within macaques and between macaques and humans have been ongoing in Thailand. 
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