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Viral RNA replication complex is a protein complex that was built inside infected 
cells for the purpose of multiplication of viral genome to be packaged into progeny 
virus particles.   Despite being essential machinery for virus replication and 
adaptation, our understanding of how it functions is limited because of the lack of 
a purified and functional complex for biochemical and structural characterization.   
Here, we present the results from our effort to apply the purification scheme used 
to enrich the dengue replication complex from infected mammalian cells with the 
complex from infected mosquito cells.  The comparison between the two 
complexes should not only suggest the essential host factors that are required for 
the function of the replication complex but also indicate host-specific factors that 
could underline different cellular physiology that the virus must handle to replicate 
its genome. 
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Viral RNA replication complex เปน protein complex ที่ถูกสรางภายในเซลลทีต่ิดเชื้อ
ดวยไวรัส โดย complex น้ีมีหนาที่สําคัญในการเพิม่จํานวนของสารพันธุกรรมของไวรัส
เพื่อนําไปประกอบเปนอนุภาคไวรัสทีส่ามารถไปติดเซลลอ่ืนๆตอไปได  แมวา viral RNA 
replication complex จะมีบทบาทสําคัญตอการเพิ่มจํานวนและการปรับตวัของไวรัส แต
ความเขาใจในกลไกการทํางานของ complex ก็ยังมีอยูอยางจํากัดเน่ืองจากปจจุบันเรา
ยังไมมีวิธีการที่จะแยก complex เหลาน้ีออกจากเซลลที่ติดเชือ้เพื่อทําการศึกษาและ
วิเคราะหดวยเทคนิคตางๆ กอนหนาน้ีทางคณะผูวิจัยไดพัฒนาวิธีการที่จะแยก 
complex ของไวรัสเด็งก่ีออกจาก mammalian cells เน่ืองจากไวรัสเด็งก่ีสามารถเพ่ิม
จํานวนไดทั้งใน mammalian cells และเซลลยุง การเปรียบเทียบองคประกอบของ  
complex ที่ไดจากเซลลทัง้สองชนิดจะบงบอกถึงองคประกอบของเซลลเจาบานที่สําคัญ
ตอการทํางานของ complex และ องคประกอบที่จาํเพาะตอ host แตละชนิด ในรายงาน
ฉบับน้ีทางคณะไดนําเสนอถึงผลที่ไดจากการนําวิธีการแยกที่พัฒนาใน mammalian 
cells มาใชในการแยก complex ออกจากเซลลยุง 
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