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การดือ้ต่อสารกาํจดัแมลงเป็นปญัหาหลกัปญัหาหน่ึงในการควบคุมยงุพาหะนําโรคซึง่เกดิ
จากการใชส้ารกาํจดัแมลงมากเกนิไป โดยเฉพาะการดือ้ต่อสารกลุ่มไพรทีรอยดข์องยงุลายซึง่เป็น
พาหะนําโรคไขเ้ลอืดออก การรูถ้งึกลไกของยงุทีด่ือ้ต่อสารเคมกีาํจดัแมลง จะเป็นประโยชน์ต่อการ
จดัการและควบคุมยงุพาหะใหม้ปีระสทิธภิาพสงูขึน้ โครงการวจิยัน้ีจงึมุง่ใชเ้ทคนิค bioassay 
ทดสอบคา่ความไวต่อสารกาํจดัแมลงและใชเ้ทคนิคชวีวทิยาโมเลกุลตรวจหายนีทีด่ือ้ต่อสารกลุ่ม
ไพรทีรอยดใ์นยงุทีไ่ดจ้ากการเพาะเลีย้งลกูน้ํายงุลายเกบ็จากพืน้ทีใ่นเขตกรงุเทพมหานคร ราชบุรี
ปราจนีบุร ีนนทบุร ี บุรรีมัย ์และสงขลา ถา้พบการกลายของยนีโปรตนีขนสง่โซเดยีมบรเิวณโดเมน
ทีส่องในตําแหน่งที ่S989P และ V1016G ดว้ยเทคนิค RT-PCR แสดงวา่ยงุลายกลุ่มนัน้ดือ้ต่อสาร
ไพรทีรอยดแ์ลว้ หลงัจากนัน้จงึใชเ้ทคนิคโปรตโีอมกิสม์าศกึษาโปรตโีอมทีเ่กีย่วขอ้งกบักลไกการดือ้
ต่อสารกลุ่มไพรทีรอยดข์องยงุลายเริม่ดว้ยการสกดัโปรตนีจากยงุลายทัง้สามกลุ่มทีด่ือ้มาก ดือ้ปาน
กลางและไวต่อสารกลุ่มไพรทีรอยด ์แยกโปรตนีตามขนาดดว้ย 12.5 % SDS-PAGE ยอ้มดว้ยสซีลิ
เวอร ์ ตดัแถบโปรตนีของแต่ละตวัอยา่งตามขนาดแบง่ออกเป็น 20 ชว่ง ยอ่ยใหเ้ป็นเปปไทดด์ว้ย
เอนไซมท์รปิซนิ วเิคราะหเ์ปปไทดด์ว้ย nanoLC-MS/MS หลงัจากนัน้หาปรมิาณเปปไทดท์ี่
แสดงออกแตกต่างกนัในแต่ละตวัอยา่งดว้ยโปรแกรม DecyderMS แลว้ระบุชนิดโปรตนีดว้ย
โปรแกรม Mascot  จากผลการศกึษา พบวา่มโีปรตนีจาํนวน 243 ชนิดทีม่รีะดบัการแสดงออก
แตกต่างกนัในยงุลายทัง้สามกลุ่มทีด่ือ้มาก ดือ้ปานกลางและไวต่อสารกลุ่มไพรทีรอยด ์ โดยมี
โปรตนีจาํนวน 21 ชนิดทีพ่บหรอืไมพ่บเฉพาะในยงุกลุ่มทีไ่วต่อสารกลุ่มไพรทีรอยด ์ เมือ่วเิคราะห์
ความสมัพนัธร์ะหวา่งโปรตนี-โปรตนี และโปรตนี-สารอนิทรยีด์ว้ยโปรแกรม STITCH  พบวา่
โปรตนีหลายชนิดทีต่รวจพบ เคยมรีายงานความสมัพนัธก์บัการดือ้ต่อสารกาํจดัแมลง ซึง่ควรเลอืก
โปรตนีเหล่าน้ีมาทาํการศกึษาต่อไป 
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Insecticide resistance is a major obstacle for the vector control management which 
comes from the widespread use of insecticides. Especially, pyrethroids are commonly used 
to control Aedes aegypti, a vector of Dengue fever and Dengue Haemorrhagic fever. The 
better understanding of insecticide resistance mechanisms is necessary for choosing the 
suitable insecticide which is a device for high efficient control strategy. In this study, larvae 
were collected from the field in Bangkok, Ratchaburi, Prachinburi, Nonthaburi, Buriram and 
Songkhla and colonized in laboratory.  Bioassay and molecular biology technique were 
used to evaluate insecticide susceptibility of Ae. aegypti. Two point mutations (S989P and 
V1016G) in domain II of sodium channel were used to characterize the susceptibility to 
pyrethroid by using RT-PCR. Then the proteome profiles associated with insecticide 
susceptibility were analyzed using Label-free quantitative proteomics approach. Proteins 
from each group of Ae. aegypti (susceptible, incipient, resistance) were separated by 12.5 
% SDS-PAGE and visualized by silver staining. The gel lanes were excised and divided 
into 20 equal sized sections. In gel digestion was performed and the resulting peptides 
were analyzed by nanoLC-MS/MS.  The differentially expressed proteins were analyzed by 
DeCyderMS and Mascot softwares. GeLC-MS/MS analysis of susceptible, incipient and 
resistant Ae. aegypti to pyrethroid identified 243  individual proteins, of which 21 proteins, 
were present or absent only in mosquitoes which less susceptible to pyrethroid. Functional 
associations among proteins identified in pyrethroid resistant Ae. aegypti females were 
analyzed using STITCH. Some proteins (Cytochrome C, carboxylesterase, myosin, etc) 
have been reported to be associated to pyrethroid resistance. The rest proteins are needed 
to clarify for their function associated with insecticide resistant mechanism.   
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