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ยนี ST7 (Suppression of Tumorigenicity 7) ถูกรายงานว่าเป็นยนีกดการสรา้งมะเรง็ มี

บทบาทหน้าทีเ่กีย่วขอ้งกบัการรกัษาโครงสรา้งของเซลล ์การศกึษาครัง้น้ีมวีตัถุประสงคใ์นการศกึษา

การเปลีย่นแปลงทีเ่กดิขึน้กบัยนี ST7 และ ความถี่ของการเปลีย่นแปลงของยนีดงักล่าวโดยใชข้อ้มูล

ผู้ป่วยมะเรง็จากโครงการแผนที่จโีนมมะเรง็ นอกจากน้ียงัได้ศึกษาหากความสมัพนัธ์ระหว่างการ

เปลีย่นแปลงของยนี ST7 กบัยนีทีค่วบคุมการสรา้งเสน้เลอืดใหม่ไดแ้ก่ ยนี SERPINE MMP13 และ 

VEGFA และระหว่างการเปลีย่นแปลงของยนี ST7 กบัยนีทีค่วบคุมการแสดงออกของยนี ST7 ไดแ้ก่

ยนี  PRMT5 และ SMARCA4  ทําการศกึษาโดยการถ่ายโอนขอ้มลูของตวัอย่างผูป้่วยมะเรง็ 6 ชนิด

ประกอบไปด้วย มะเรง็รงัไข่ (OSC)   มะเรง็ตบั (LHC)   มะเรง็ต่อมลูกหมาก (PRAD)   มะเรง็

กระเพาะปสัสาวะ (BUA) มะเรง็กระเพาะอาหาร (SC) และมะเรง็สมอง (GBM) จากฐานขอ้มลูแผนที่

จโีนมมะเรง็ (TCGA dataset) และใช ้ Cbioportal for cancer genomics เป็นเครื่องมอืในการ

วเิคราะห์ ผลการศึกษาพบว่ารูปแบบการเปลี่ยนแปลงของเน้ือยนี ST7 ม ี3 ลกัษณะได้แก่ การ

เพิม่ขึน้ของ copy ของยนีในโครโมโซม การกลายพนัธุท์ีท่ําใหช้นิดของกรดอะมโินเปลีย่นไป และการ

ขาดหายไปของนิวคลีโอไทด์ พบลักษณะการเปลี่ยนแปลงร่วมกันระหว่างยีน ST7 กับยีน 

SERPINE1 ในมะเรง็กระเพาะปสัสาวะ มะเรง็รงัไข่ และมะเรง็กระเพาะอาหาร (p<0.05) แต่ไม่มี

ความสมัพนัธก์บัอตัราการรอดชวีติของผูป้่วย เมื่อพจิารณาการแปลีย่นแปลงของยนี ST7 ร่วมกบัยนี 

PRMT5 และ SMARCA4 ซึง่มกีารรายงานว่าเกี่ยวขอ้งกบักลไกการกดการแสดงออกของยนี ST7 

นัน้ พบว่าการเปลี่ยนแปลงของยนีทัง้สามยนีมคีวามสมัพนัธ์กบัการลดลงของอตัราการอยู่รอดและ

อตัราไม่มโีรคยอ้นกลบัเป็นซํ้าในผู้ป่วยมะเรง็กระเพาะปสัสาวะ ผลการศกึษาได้เสนอแนะวธิกีารใช้

ข้อมูลจากโครงการแผนที่จโีนมมะเรง็ เพื่อใช้ในการศึกษาหายนีที่เกี่ยวข้องกบัการเกิดมะเรง็เพื่อ

พฒันาไปเป็นตวับ่งชี้ที่มปีระสทิธภิาพ นอกจากน้ีเสนอใช้การเปลี่ยนแปลงของยนี ST7 ร่วมกบั 

PRMT5 และ SMARCA4 เพื่อใชเ้ป็นตวับ่งชีม้ะเรง็ในกระเพาะปสัสาวะ และเป็น therapeutic target 

สาํหรบัการรกัษามะเรง็ในอนาคต 
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 ST7 (Suppression of Tumorigenicity 7) was reported as a protein playing a role in 

maintaining cellular structure. This study aims to investigate the ST7 alteration profiles and 

frequency of alteration in different cancers using data from The Cancer Genome Atlas 

(TCGA). The correlation between alterations of ST7 and angiogenesis-related genes, 

SERPINE1, MMP13 and VEGFA, was determined and the relation between ST7 and genes 

involved in suppression of ST7 transcription, PRMT5 and SMARCA4, were also analyzed.  

Data of six cancer groups from The Cancer Genome Atlas (TCGA) including ovarian serous 

cyst adenocarcinoma (OSC), liver hepatocellular carcinoma (LHC), bladder urothelial 

adenocarcinoma (BUA), stomach adenocarcinoma (SC), prostate adenocarcinoma (PRAD) 

and glioblastoma multiforme (GBM) were downloaded for this study. The results indicated 

that three alteration patterns including amplification, missense mutation and deletion were 

observed in six cancer studies. Gene pair between ST7 and SERPINE1 indicated co-

occurrent alteration in BUC, OSC and SC (p< 0.05). However, no association between 

alterations of these two genes and survival events in our study was observed. Shorter overall 

survival rate and disease-free survival were found in BUC patients with ST7, PRMT5 and  

SMARCA4 alterations.These findings suggest that using TCGA data can target the potential 

genes involved in carcinogenesis. Combining ST7 with PRMT5 and SMARCA4 could be 

used as indicators for analyzing the patient survival in BUC patients and may serve as 

potential therapeutic target for cancer in the future. 
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