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  Abstract: 
Phylogenetic studies in the genus Amanita was carried out using the ribosomal nuclear ITS and protein-coding 

RPB1 DNA sequences. Bayesian approach, Maximum likelihood (ML) and Maximum parsimony (MP) methods 

together with a species recognition criterion namely, Poisson Tree Processes (PTP) model were performed.  The 

phylogenetic relationship of Amanita was analyzed using a combined dataset of the nuclear ITS region and the 

protein-coding RPB1 gene. Based on different analyses of Bayesian approach, ML and MP, supported 

monophyletic group of two traditionally accepted subgenera including Amanita and Lepidella. Each section of 

Amanita, Caesareae, Vaginatae and Phalloideae were strongly supported by separate bootstrap analyses and 

posterior probabilities. For the DNA barcode, analysis based on a combined dataset of the nuclear ITS region and 

the protein-coding RPB1 under PTP model revealed at least 24 putative species. Most of the species in the section 
Caesareae appear in separate clades, indicating the existence of non-monophyletic groups hidden under 

morphologically delimited species. Some putative species was described including Amanita gleocystidiosa 

Boonprat. & Parnmen, Amanita digitosa Boonprat. & Parnmen and Amanita pyriformis Boonprat. & Parnmen. 

Detection of the peptide toxins using a reversed phase LC-MS method revealed the presence of amatoxins and 

phallotoxins in the section Amanita and Phalloideae. In addition, toxic D-amanitin was identified in a new species, 

Amanita gleocystidiosa with the highest toxin quantity. In term of clinical toxicology, molecular identification 

revealed that A. exitialis, A. fuliginea and A. gleocystidiosa are the important causative agents of the lethal 

mushroom poisoning cases in Thailand. The presence of A. exitialis was reported here for the first time and the 

discovery of all five toxic species provided new and informative data for clinical studies. 
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Abstract: 
การศกึษาความสมัพนัธเ์ชงิววิฒันาการของเหด็สกุล Amanita ด าเนินการโดยใชข้อ้มลูล าดบัเบสบรเิวณ ribosomal nuclear 

ITS และ protein-coding RPB1 โด ย วิ ธี  Bayesian approach, Maximum likelihood (ML) และ Maximum parsimony 

(MP) ร่วมกับเกณฑ์ในการก าหนดขอบเขตชนิดโดยใช้โมเดล Poisson Tree Processes (PTP) ผลจากการศึกษา 

ความสมัพนัธ์ภายในสกุล Amanita โดยใช้ขอ้มูลล าดบัเบสแบบรวมขอ้มูลระหว่าง ribosomal nuclear ITS และ protein-

coding RPB1 ร่วมกับการวิเค ราะห์ โดยวิธี  Bayesian approach, ML และ MP สามารถยืนยันการจัดก ลุ่มแบบ 
โมโนไฟลีติกของ subgenus Amanita และ subgenus Lepidella ได้ ส่วนการจดักลุ่มในแต่ละ section พบว่า Amanita, 

Caesareae, Vaginatae และ Phalloideae มกีารสรา้งกลุ่มทีถู่กรองรบัโดยค่าสถติแิบบ bootstrap analysis และ posterior 

probability ส าหรบัดีเอ็นเอบาร์โค้ดที่วิเคราะห์โดยใช้โมเดล PTP พบอย่างน้อย 24 ชนิดที่เด่นชัด โดยภายใน section 

Caesareae พบการสร้างกลุ่มแบบ  non-monophyletic ภายใต้ลักษณะทางสัณฐานวิทยาที่มีความคล้ายคลึงกัน 

จากข้อมูลดังกล่าวท าให้ค้นพบเห็ดชนิดใหม่จ านวน 3 ชนิดได้แก่ Amanita gleocystidiosa Boonprat. & Parnmen, 
Amanita digitosa Boonprat. & Parnmen และ Amanita pyriformis Boonprat. & Parnmen ส่วนการวิเคราะห์สารพิษ 
(Toxins) โดยใชว้ธิ ีreversed phase LC-MS พบว่าเหด็ใน section Amanita และ Phalloideae มกีารสรา้งสาร amatoxins 

และ phallotoxins นอกจากนี้พบว่า D-amanitin ถูกตรวจพบในปรมิาณสงูใน Amanita gleocystidiosa ซึง่เป็นเหด็ชนิดใหม่ 
ในส่วนของพิษวิทยาคลินิค ข้อมูลจากเทคนิคดังกล่าวท าให้ทราบว่าเห็ดพิษ Amanita exitialis, A. fuliginea และ A. 
gleocystidiosa เป็นสาเหตุที่ท าให้เกดิการเสยีชวีติจากสถานการณ์อาหารเป็นพิษในประเทศไทยซึ่ง เหด็พิษ A. exitialis 

มรีายงานการพบครัง้แรกในประเทศ และการคน้พบเหด็พษิทัง้ 5 ชนิดจดัเป็นขอ้มลูใหม่ทางดา้นพษิวทิยา 
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