
 

บทคดัย่อ 
สมบตัิต้านการอกัเสบสามารถทดสอบโดยใช้เทคนิคทางด้านเซลล์ไลน์ แต่อย่างไรก็ตามวิธี
ดงักล่าวใชเ้วลาค่อนขา้งนาน และมคี่าใชจ้่ายสูง อกีทัง้ผูท้ดสอบต้องมคีวามช านาญ ในการวจิยั
นี้จึงได้ทดลองเพื่อหาความสัมพันธ์ระหว่างสมบัติต้านการอักเสบ และสมบัติต้านการเกิด
ออกซเิดชนั โดยทดสอบวธิวีดัสมบตัติ้านการเกดิออกซเิดชนัวธิต่ีางๆ เช่น วธิ ีDPPH, ABTS, 
ORAC และ xanthine oxidase (XO) เพื่อทดสอบกบัสารฟลาโวนอยด ์3 กลุ่มไดแ้ก่ กลุ่มที ่1 
flavonol: quercetin, myricetin, กลุ่มที่ 2 flavanone: eriodictyol, naringenin และกลุ่มที ่3 
flavone: luteolin, apigenin ที่ความเขม้ขน้ต่างๆ และพบว่าสมบตัติ้านการเกดิออกซเิดชนั
เพิม่ขึ้นตามความเข้มข้นของฟลาโวนอยด์ที่เพิ่มขึ้น อย่างไรก็ตามที่ความเข้มข้นของฟลาโว
นอยดม์ากกว่า 50 ppm พบว่ามคีวามเป็นพษิต่อเซลล ์THP-1 โมโนไซต์ ดงันัน้จงึไดค้ดัเลอืก
ความเขม้ขน้ฟลาโวนอยด ์10, 20 และ 50 ppm มาทดสอบฤทธิต์้านการอกัเสบกบัเซลล ์THP-1 
โมโนไซต์ทีไ่ด้รบัการกระตุ้นใหอ้กัเสบด้วย endotoxin ชนิด lipopolysaccharide จากผลการ
ทดลองพบการแสดงออกของยนีทีเ่กี่ยวขอ้งกบัการอกัเสบทีล่ดลง ไดแ้ก่ ยนี IL-1β, IL-6, IL-8, 
IL-10 และ TNF-α เมื่อความเขม้ขน้ของฟลาโวนอยด์เพิม่ขึ้น เมื่อท าการหาความสมัพนัธ์
ระหว่างสมบตัติา้นการเกดิออกซเิดชนัจากการวดัดว้ยวธิต่ีางๆ และสมบตัติ้านการอกัเสบโดยใช้
เซลล ์THP-1 โมโนไซต์ โดยใชเ้ทคนิค principle component analysis (PCA) ผลการวเิคราะห์
แสดงใหเ้หน็ว่าวธิ ีDPPH, ABTS และ ORAC มคีวามสมัพนัธต์รงกนัขา้มกบัการลดการแสดง
การแสดงออกของยนี นอกจากนี้การวเิคราะห์ดว้ยวธิี Pearson correlation แสดงใหเ้หน็ถงึ
ความสมัพนัธข์องวธิ ีABTS และการลดการแสดงออกของยนี; IL-1β, IL-6 และ IL-8 จาก
ทัง้หมด 5 ยนีทีท่ าการศกึษา จากผลการทดลองทัง้หมดแสดงใหเ้หน็ว่าวธิ ีABTS มแีนวโน้มทีจ่ะ
เป็นวธิบี่งชีส้มบตัติา้นการอกัเสบของสารในกลุ่มฟลาโวนอยด์ 
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Abstract 
The complexity of in vitro anti-inflammatory assays, the cost and time consumed, and 
the necessary skills can be a hurdle to apply to promising compounds in a high 
throughput setting. In this study, several antioxidative assays i.e. DPPH, ABTS, ORAC 
and xanthine oxidase (XO) were used to examine the antioxidative activity of three sub 
groups of flavonoids: (i) flavonol: quercetin, myricetin (ii) flavanone: eriodictyol, 
naringenin (iii) flavone: luteolin, apigenin. A range of flavonoid concentrations was tested 
for their antioxidative activities and were found to be dose-dependent. However, the 
flavonoid concentrations over 50 ppm were found to be toxic to the THP-1 monocytes. 
Therefore, 10, 20 and 50 ppm of flavonoid concentrations were tested for their anti-
inflammatory activity in lipopolysaccharide (LPS)-stimulated THP-1 monocytes. 
Expression of inflammatory genes, IL-1β, IL-6, IL-8, IL-10 and TNF-α was found to be 
sequentially decreased when flavonoid concentration increased. Principle component 
analysis (PCA) was used to investigate the relationship between the data sets of 
antioxidative assays and the expression of inflammatory genes. The results showed that 
DPPH, ABTS and ORAC assays have an opposite correlation with the reduction of 
inflammatory genes. Pearson correlation exhibited relationship between ABTS assay 
and expression of three out of five analyzed genes; IL-1β, IL-6 and IL-8 gene. Our 
findings indicate that ABTS can potentially be an assay marker for anti-inflammatory 
activity of flavonoids. 
 
Keywords: anti-oxidative activity, anti-oxidative assay, anti-inflammatory activity, 
flavonoid, marker  
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 


	1
	2

