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 เหลอืบ (Diptera: Tabanidae) เป็นกลุ่มของแมลงทีม่คีวามส าคญัทางด้านการแพทย์

และการสตัวแพทย ์ประเทศไทยมรีายงานชนิดของเหลอืบประมาณ 80 ชนิด การส ารวจถงึชนิด

และการกระจายตัวของเหลือบมคีวามส าคญัในการป้องกันและควบคุมแมลง รวมทัง้โรคที่

สามารถถ่ายทอดโดยแมลงดงักล่าว ปจัจบุนัการจ าแนกชนิดเหลอืบใชล้กัษณะทางสณัฐานวทิยา 

ซึ่งวธินีี้ต้องอาศยัผู้ที่มทีกัษะและความช านาญทางด้านลกัษณะทางสณัฐานวทิยา นอกจากนี้

เหลอืบบางชนิดที่มลีกัษณะทางสณัฐานวทิยาคล้ายกนัอาจยากต่อการจ าแนกชนิด วธิทีางอณู

ชีววิทยาได้ถูกน ามาใช้ประโยชน์อย่างกว้างขวาง ส าหรบัการระบุชนิดได้อย่างรวดเร็วและ

แม่นย าในแมลงชนิดต่างๆ การศึกษานี้ เ ราใช้ดีเอ็นเอบาร์โค้ดของยีน mitochondrial 

cytochrome oxidase I (COI) เพื่อประเมนิประสทิธภิาพในการจ าแนกชนิดเหลอืบในประเทศ

ไทย โดยท าการวเิคราะห์ล าดบันิวคลโีอไทด์ที่ความยาว 658 คู่เบสของ COI บาร์โค้ดจาก

จ านวนตวัอย่างทัง้หมด 145 ตวัอย่างประกอบดว้ย 48 ชนิด มคี่าความแตกต่างของนิวคลโีอ

ไทดภ์ายในชนิดเดยีวกนัอยู่ในช่วงรอ้ยละ 0 ถงึรอ้ยละ 4.4 ขณะทีค่่าความแตกต่างของนิวคลโีอ

ไทดร์ะหว่างชนิดอยู่ในช่วงรอ้ยละ 0 ถงึรอ้ยละ 16.2 จากผลการศกึษาชีใ้หเ้หน็ว่า COI บารโ์คด้

มีประสิทธิภาพในการจ าแนกชนิดของเหลือบส่วนใหญ่ในประเทศไทยบนหลักการของ 

barcoding gap และการวเิคราะห์ความสมัพนัธ์ทางวงศ์วานววิฒันาการ นอกจากนี้ยงัพบว่า 

COI บาร์โค้ดไม่มีความสามารถในการจ าแนกชนิดความแตกต่างของเหลือบในกลุ่ม  

T. striatus complex และในบางชนิดของกลุ่ม T. ceylonicus 

 

ค าหลกั: Cytochrome oxidase I, ดเีอน็เอบารโ์คด้, เหลอืบ, Tabanidae, พาหะ 
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Horse flies (Diptera: Tabanidae) include a group of insects that are of 

medical and veterinary importance. Approximately 80 species of horse flies have been 

reported in Thailand. Surveillance of the presence of horse fly species and their 

distribution are important for prevention and control of these flies and also diseases 

that horse flies can transmit. Currently, the species identification of horse flies is 

based on morphological method. This method requires considerable skills and 

taxonomic expertise. Additionally the morphologically closed species may cause 

difficulties during the identification process. DNA-based identification methods have 

become increasingly useful for rapid and accurate identification of various insect 

species. The present study, we used mitochondrial cytochrome oxidase I (COI) 

barcodes to assess the efficiency for the identification of horse flies in Thailand. We 

sequenced 658 bp of COI barcodes from 145 adult specimens belonging to 48 

morphologically identified species. The levels of intraspecific divergence ranged from 

0.0% to 4.4%, whereas interspecific divergence among species ranged from 0.0% to 

16.2%. Our results indicated that the COI barcodes have the effectiveness in 

discriminating the majority of horse flies in Thailand based on barcoding gap and 

phylogenetic analyses. Moreover, we revealed that COI barcodes were not able to 

distinguish members of the T. striatus complex and some species of the T. ceylonicus 

group.  
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